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	建立「以小黑蚊為模式生物進行基因體學、

生物資訊學與昆蟲防治」之教學與研究整合型計畫

計畫總主持人：曾教授義雄博士

子計畫一：台灣鋏蠓（小黑蚊）EST基因庫及其網頁之建構與教學
主持人：李助教授憲明博士

子計畫二：台灣鋏蠓分子分類標記鑑定分析及病原攜帶之研究與

教學
主持人：李助教授珮瑜博士

子計畫三：台灣鋏蠓唾腺體cDNA基因庫及其過敏原表現系統之建構與教學

主持人：盧副教授政雄博士

子計畫四：台灣鋏蠓防治之衛生教育宣導對增進社區健康成效評估－以中台醫護技術學院之校園社區健康為例

主持人：李副教授復惠博士

子計畫五：台灣鋏蠓之生物防治—有效殺蟲蘇力菌之篩選與蘇力菌毒蛋白基因之選殖

主持人：曾教授義雄博士
	
	


計畫摘要
台灣鋏蠓（Forcipomyia taiwana, 俗稱小黑蚊）主要分布於臺灣中、南部及東部地區。其中以花蓮秀林、壽豐、瑞穗，台中市大坑、台中縣太平及霧峰、南投縣集集、名間、鹿谷及竹山，彰化、嘉義、台南等地最為嚴重。近年來，其危害地區已由以往較為偏僻的鄉鎮，漸漸向都市擴散。

本校所在地的台中市大坑地區深受小黑蚊之危害，除了嚴重干擾本校師生及附近居民的日常作息外，亦對遊客造成極大的困擾，影響當地觀光產業之發展，造成經濟上莫大的損失。最近，環保署已將大坑、民政、民德、東山、部子等五里列為「小黑蚊防治示範區」，為防治大坑小黑蚊投入大量人力與物力，可見其重要性。

本校建校三十八年，過去一直以專科學校的形態運作。 三年前改制技術學院之後，積極提升研究水準，以求轉型，因而一方面在既有系所積極新聘具博士學位之教師，一方面成立新系所及學術研究發展中心。 新聘教師群一般均有良好的研究訓練，因而在研究環境規模粗具的情況下，亟思積極展開學術生涯。 有鑑於小黑蚊的本土特色及地區特有問題等重要性，前校長王乃三教授生前曾多次呼籲校內同人組成團隊，進行小黑蚊研究，俾解決問題，提昇研究水準，並將研究經驗融入於教學。 總計畫主持人於九十二年八月應聘來校任教之後，因認同小黑蚊之重要性及研究之可行性，隨即呼應王前校長之期望，積極籌畫，乃有本計畫之提出。 根據計畫之構想，可簡述如下：

一、本計畫共分為五個子計畫，分別進行以下研究(子計畫主持人名單請見下表)： 
(一) EST (expressed sequence tag) 基因庫及其網頁之建構, (二) 分子分類標記鑑定分析及病原攜帶之研究, (三) 唾腺體cDNA基因庫及其過敏原表現系統之建構, (四)中台醫護技術學院之教職員工及學生為群聚體之社區健康評估, 以及 (五) 生物防治—有效殺蟲蘇力菌之篩選與蘇力菌毒蛋白基因之選殖。

二、本計畫之重點特色包括 (一) 生物材料具本土特色，且能解決地區性的特有問題。 (二) 研究與教學並重，ニ者並充分結合： 本計畫之研究性質屬於新生物科技領域，所需理論背景及研究方法包含微生物學、生物化學、分子生物學、遺傳工程技術、基因體學、綱路資料庫設計、生物資訊學、流行病學、公共衛生學以及社區衛生護理學等。 因此，可配合計畫之執行，開授此等課程。(三) 研究結果兼具學術性與實用性。
三、本計畫有三大目標 (一) 提昇本校研究水準：以小黑蚊為材料，進行基因體學、生物資訊學、昆蟲防治等新而高深的生物科技研究，發表國際水準之論文，提昇本校之研究表現。在實用上則可獲得防治小黑蚊之材料、技術與策略。 此外，EST 及唾腺體cDNA基因之研究可能發現很多有實用價值的新基因。 (二) 使研究與教學相結合： 將研究經驗融入教學中，以構成完整之新生物科技教學體系，使修課的學生得以理論與實務結合，並誏參與研究工作之人員獲得良好的新生物科技訓練。 (三) 提昇本校校譽：按國際慣例，基因體研究均須經由網頁報告概略的進展。屆時NCBI (設於美國NIH總部之National Center for Biotechnology Information) 會將之收錄於其下，因而本計劃之資料庫網頁的建立，將使本校展現於世人的面前，增加本校的可見度。
四、本計畫具良好的整合性。 (一) 本計畫涵蓋分子生物學、生物化為、基因體學、生物資訊學 (內含分子分類學)、資訊科學、護理學等領域，分由不同教師主持 (含生物學、護理學及資訊科學專長之教師)，為跨領域之整合。 (二) 本計畫執行時，將由計畫總主持人主持，每隔週進行進度報告與檢討，以解決問題並確保參與人員的投入與工作進展。如此可以增加互動，並保持良好的研究風氣。(三) 本計畫邀請中興大學唐立正教授參與，實質上有跨校之實。

五、本計畫具延續性。參與本計畫的人員，除了計畫總主持人之外，均為年輕學者，大多尚未有固定之研究題材，因此一旦開始執行本計畫之後，即可能以小黑蚊為終身研究的材料，此尤以從事比較基礎的研究之人員為然。
本校改制技術學院之後，積極轉型，然而研究水準仍有待提升。而類似此「重點特色計畫」之補助實為提升研究水準的最大助力。本計畫之提出，係經校內行政會議通過，校長既同意經費等支持與配合，學校同人亦無不寄以厚望。而各主持人也都有信心本計畫之執行必將達成上述：提昇本校研究水準、使研究與教學相結合、以及提昇本校校譽等三大目標。

教育部九十三學年度技專校院「發展學校重點特色」專案補助

中台醫護技術學院重點特色計畫表

	計畫名稱
	目標與內容
	經費需求

(萬元)
	備註

	
	
	教育部

補助之

資本門
	本校

自籌之

經常門
	

	總計畫：

建立「以小黑蚊為模式生物進行基因體學、生物資訊學與昆蟲防治」之教學與研究整合型計畫


	目標
	1.提昇本校新生物科技領域之研究水準，進而發展為重點特色。

2.以實際研究經驗為基礎，建構一個包含基礎、進階至高級層次的完整之新生物科技教學體系。
	1,049
	233
	含觀摩會經費167,000元及各子計畫經費

（如下欄）

	
	執行內容
	1. 跨系所(科)以小黑蚊為模式生物材料結合相關教師，組成團隊，進行基因體學、生物資訊學與昆蟲防法之研究。研究結果經整理後，將發表於國際水準之期刊。

2. 將實際應用於上述研究之相關知識與理論背景以及研究方法，加以綜合，並畫分為基礎、進階及高級等三個層次，開設新生物科技學程，供本校大學部及研究所學生選修。
	
	

	子計畫一：

台灣鋏蠓（小黑蚊）EST基因庫及其網頁之建構與教學
	目標
	1.建構台灣鋏蠓（小黑蚊）EST基因庫。

2.教導學生學習分生技術。

3.訓練學生熟悉生物資訊學的分析技術及概念。
	292
	80
	4名博士

教師參與

	
	執行內容
	1. 開設生物資訊學及基因體學相關課程。

2.利用生物資訊工具建立台灣鋏蠓（小黑蚊）基因資料庫。

3.架構台灣鋏蠓（小黑蚊）之資料庫網頁。
	
	

	子計畫二:

台灣鋏蠓分子分類標記鑑定分析及病原攜帶之研究與教學


	目標
	1. 以台灣鋏蠓為對象，進行分子分類與病原菌分離之研究。

2. 以分子生物學為基礎，進行分子分類法之系統教學。

3. 以台灣鋏蠓為範本，進行病原菌分離鑑定之教學與實習。
	119
	51
	4名博士

教師參與

	
	執行內容
	1. 台灣鋏蠓分子分類標記序列鑑定教學與研究

2. 台灣地區衊蠓亞屬及台灣鋏蠓亞種之分類標記序列鑑定教學與研究

3. 台灣地區鋏蠓攜帶病原菌篩選教學與研究

4. 台灣地區鋏蠓攜帶病原菌分離與動物實驗教學與研究
	
	

	子計畫三:

台灣鋏蠓唾腺體cDNA基因庫之建構及過敏原之分析與教學


	目標
	1. 教導學生cDNA基因庫之建構與分析能力。

2. 教導學生蛋白質體操作與分析之能力。。

3. 教導學生生物資訊操作與分析能力。。
	511
	41
	5名博士

教師參與

	
	執行內容
	1.開設蛋白質體學相關課程。

2.設置cDNA基因庫與蛋白質分析實驗設備。

3.建構cDNA基因庫與過敏原分析平台技術。
	
	

	子計畫四:

台灣鋏蠓防治之衛生教育宣導對增進社區健康成效評估－以中台醫護技術學院之校園社區健康為例

 
	目標
	1. 教導學生完整之社區健康照護所需相關課程。

2.教導學生應用流行病學分析及生物統計分析。

3.建立一套有系統之社區健康評估之標準，以為未來學院層級之社區衛生護理實習常模。

4.建立學校研究特色並結合大坑地區發展。
	127
	19
	3名博士

教師參與

	
	執行內容
	1.以中台醫護技術學院全體師生為群眾體之社區健康評估。

2.「台灣鋏蠓之防治」之流行病學分析。

3.社區健康成效評估之生物統計分析。

4. 「台灣鋏蠓之防治」社區衛教策劃。
	
	

	子計畫五：

台灣鋏蠓之生物防治—有效殺蟲蘇力菌之篩選與蘇力菌毒蛋白基因之選殖
	目標
	1. 研究與教學並重，並使二者充分結合。 

2. 在教學土實務與理論相驗證，研究土兼顧學術性與實用性。
	0
	25
	4名博士

教師參與

	
	執行內容
	1. 分離、構築能殺死小黑蚊的蘇力菌及/或藍綠藻菌株，並將此結果申請專利或進行技術轉移，以及將研究結果整理後，發表國際水準之論文。

2. 對參與研究工作之人員施以良好的新生物科技訓練，以及與其他子計劃共同建構完整之新生物科技教學體系，使修課的學生得以理論與實務結合。
	
	

	備       註
	


壹、計畫名稱

	建立「以小黑蚊為模式生物進行基因體學、

生物資訊學與昆蟲防治」之教學與研究整合型計畫




貳、計畫依據

	依據：

(1) 教育部92年10月27日台技(三)字第0920137608號函「九十三年度教育部獎補助私立技專校院整體發展經費核配標準」計畫型獎助項目。

(2) 92年8月12日 ~ 13日教育部辦理全國技職教育會議結論。

(3) 教育部92年11月28日「研商九十三年度技專校院發展學校重點特色專案計畫補助要點等案之修正事宜會議」決議事項。 




參、背景及現況說明

	一、背景


台灣鋏蠓 (Forcipomyia taiwana) 俗稱小黑蚊，屬於雙翅目 (Diptera)，蠓科 (Ceratopogonidae)，鋏蠓屬 (Forcipomyia)，鋏蠓亞屬 (Lasiohelea)。成蟲於日間活動，雌蟲嗜吸人血，被叮咬部位會產生紅腫及搔癢，嚴重時產生過敏反應，數日不易消退。台灣鋏蠓在台灣尚未發現可傳播任何疾病，但其嗜吸人血之習性，顯示為一種重要的騷擾性昆蟲。

台灣鋏蠓（小黑蚊）之生活史包括卵期、幼虫期、蛹期及成虫期等四個階段。雌紋吸血後，產卵於長有青苔或藍綠藻之陰濕地表。卵約經過三天後孵化為幼虫，並以藍綠藻為食。幼虫期可分為四齡，歷經二至三週後開始化蛹。蛹經過三到五天之發育即羽化為成虫，體長約1.4 mm，具有前翅一對，後翅退化為平均棍，頭部黑色，觸角及口器深褐色，觸角14節，胸部與腹部為黑褐色，翅及翅脈上有短毛，翅脈黑色。雌蚊體型除較雄虫粗短外，觸角的型態亦有所差異，雌虫的觸角僅具有稀疏短毛，第二至第九節呈念珠狀，而雄虫的觸角上生有長毛，呈鑲毛狀。雌紋嗜吸人血，而雄虫則以露水及花蜜為食。若以藍綠藻Anabaena sp. CH3飼育幼虫，已可於實驗室中成功地繼代培養台灣鋏蠓（小黑蚊）。

台灣鋏蠓（小黑蚊）主要分布在中南部及東部郊區。其中以花蓮秀林、壽豐、瑞穗，台中市大坑、台中縣太平及霧峰、南投縣集集、名間、鹿谷及竹山，彰化、嘉義、台南等地較為嚴重，近來針對小黑蚊防治研究顯示，有關小黑蚊之取食行為與分佈狀況已出現極大的變化，從原本野外取食行為進而進入半開放式、住家、教室等，同時也從郊區漸漸侵入都市，形成極具困擾性及危害性之病媒，其生物特性之改變急需我們加以重視並進行相關研究，以深入瞭解其基本生物學與分子生物學之特性，尋求根本解決之道。

二、現況說明

近年來本校所在地台中市大坑地區深受小黑蚊之危害，其原因除因休閒農業提倡有機栽培，增加其幼蟲食物來源藍綠藻之數量，導致大坑地區小黑蚊數量迅速增多，除了嚴重干擾本校師生及附近居民的日常作息外，亦對遊客造成極大的困擾，影響當地觀光產業之發展，造成經濟莫大的損失。環保署並已將大坑、民政、民德、東山、部子等五里列為「小黑蚊防治示範區」，補助防治經費三百三十五萬元，台中市配合編列七十萬元，環保局為防治大坑小黑蚊投入大量人力、物力。除藥劑防治外，由於目前對小黑蚊之研究，均著重於形態學與防治方法，對於小黑蚊之基礎生物學與分子生物學方面研究仍付之闕如。同時由近年來各項傳統的防治方法執行成效顯示，加強小黑蚊之基礎生物學知識，瞭解其分子特性，可望由另一種角度切入，提供不同的防治方法，實際解決小黑蚊問題。基於此一觀點，同時為配合社區與本校的後續發展，本計畫將台灣鋏蠓（小黑蚊）列為研究重點，整合相關系、所、通識中心、醫學生物科技研究所、醫技系、研發中心及電子計算機中心等之相關師資及設備資源，藉由不同專長領域之專業師資共同參與，建立本校之研究特色。本計畫共分為五個子計畫：
子計畫一－台灣鋏蠓EST基因庫及其網頁之建構與教學

子計畫二－台灣鋏蠓分子分類標記鑑定分析及病原攜帶之研究與教學

子計畫三－台灣鋏蠓唾腺體cDNA基因庫之建構及過敏原之分析與教學

子計畫四－台灣鋏蠓防治之衛生教育宣導對增進社區健康成效評估－以中台醫護技術學院之校園社區健康為例

子計畫五－台灣鋏蠓之生物防治—有效殺蟲蘇力菌之篩選與蘇力菌毒蛋白基因之選殖



肆、計畫目標
	一、總目標
台灣鋏蠓（小黑蚊）肆虐大坑地區已久，本校師生亦多為所苦，將台灣鋏蠓（小黑蚊）列為研究主題，必可引起老師與學生們強烈的學習動機與意願。在研究方面，藉由清楚小黑蚊分子遺傳特性，建構EST資料庫；篩選蟲體攜帶疾病原菌；建立小黑蚊唾腺全長cDNA基因庫及其蛋白質資料庫，並從中進行過敏原基因之選殖等系列研究，瞭解小黑蚊的基礎生物學特性，成為本校結合大坑地區重要環境問題之研究，得以樹立本校之研究特色。此系列關於小黑蚊生物科技研究成果將發表於國際期刊，確實提昇本校之研究表現。在教學方面，本計畫將依據課程之規劃，從現有之生物科技與分子生物學分析技術，以小黑蚊為生物材料，建立教學與學習互動模式與完整的教學和研發資料知識庫，整合內部資源資源，結合社區的需要，培育跨領域人才，同時訓練學生具備觀察週邊環境、發現問題、進行分析研究與解決困難之能力，提昇學生競爭力。

二、各子計畫之目標分別為：
子計畫一：透過EST基因庫之構築與分析，引導學生從中學習分生實驗技術以及生物資訊學的分析概念和技巧。 

子計畫二：將以分子生物學與生物技術之方法，進行台灣鋏蠓之分子分類與病原菌分離之研究與系統教學。具體目標為 (1) 台灣鋏蠓分子分類標記序列鑑定。(2)台灣地區衊蠓亞屬及台灣鋏蠓亞種之分類標記序列鑑定。(3)台灣地區台灣鋏蠓攜帶疾病原菌篩選。(4)台灣地區台灣鋏蠓攜帶疾病原菌分離與動物實驗。 

子計畫三：本計畫之目標在於教導學生建立小黑蚊唾腺體全長cDNA基因庫及其蛋白質資料庫等所需相關課程之教學，並從中進行過敏原基因之選殖及其完整生物體蛋白質性過敏原之分析。此外，並由public domain進行昆蟲過敏原基因庫資料之建構，使學生學習有關生物資訊之操作與分析能力，並教導學生如何建立乳酸桿菌作為生物體蛋白質性過敏原之表現技術平台，藉此建立乳酸桿菌表現生物體蛋白質性過敏原之量產技術，以進一步與相關生技產業建立建教與產學合作模式，吸引廠商共同參與本研究，提供學生實習之機會。
子計畫四：具體目標為教導學生完整之社區健康照護所需相關課程。教導學生以社區評
估之技巧分析中台醫護技術學院全體師生為群眾體之社區健康評估。教導學生以「台灣鋏蠓之防治」策劃防治衛教計畫並探討群聚體對小黑蚊防治之知識、態度、行為的具體成效，並以生物統計方式分析。建立一套有系統以「台灣鋏蠓之防治」為例之社區健康評估之標準，以為未來學院層級之社區衛生護理實習常模，學生能實際運用軟、硬體設施於真正實習的社區中。

子計畫五：分離篩選可以殺死小黑蚊之蘇力菌株，選殖出毒蛋白基因後，以遺傳工程技術構築於藍綠藻菌株，以此菌株進行小黑蚊之防治研究。

各子計畫詳細內容請參閱附錄A。

三、結合社區建立本校研究教學特色－發展以「實務為主兼具理論基礎」的生物科技人才培育特色

本計畫以建立學生成為兼具學理基礎與操作技術嫻熟，而具有競爭力的醫護生技實務人才的機制為目標。因此本計畫的主要內容包括：（1）理論基礎教學（2）進階實務訓練（3）優良實驗室操作規範與管理。其執行方式則是透過基因體學與生物資訊學等實驗室及之建立，使學生在課堂學習生物技術理論之餘，更配合實驗室之實際操作，以達成預期目標。其架構如下圖。
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三、中長程目標
子計畫一：建立小黑蚊不同生長階段的EST基因庫，擴充小黑蚊基因庫資料，並比較小黑蚊在卵期、幼蟲期、蛹期及成虫期等不同發育時期之基因表現差異，探討小黑蚊的發育與基因調控機制，並藉由資料庫網頁的建立，展現本校研究成果及特色。
子計畫二：完成本土小黑蚊之種源分析與地理分佈，佐以可能攜帶病原菌之分離，以建立完整小黑蚊族群分析及病媒可能性調查。並可作為小黑蚊防治及人體防護研究上之先趨型資料。

子計畫三：台灣鋏蠓唾腺體cDNA基因庫之建構及過敏原之分析與教學之中長程目標，在針對學生教學方面主要使學生獲得分子生物技術有關基因體學、蛋白質體學及生物資訊學等分析與解決問題之能力，此外並希望透過本計畫能與生物科技產業相結合，建立長遠的產學合作伙伴關係，提供學生至產業界實習之機會。在研究學術方面，本計畫後續有關蛺蠓唾腺體cDNA基因庫之建構與其過敏原特性分析與表現等等試驗結果，將可發表在相關SCI期刊，相信對於提升本校之研究與學生之學習風氣有極大之幫助。此外，本計畫之研究成果將可技轉給相關產業界，如景岳生物科技公司等等，以真正落實技職體系以技術為導向之意涵。

子計畫四：首度以「台灣鋏蠓之防治」為例，建立之社區健康評估之標準。並以「台灣鋏蠓危害之流行病學調查」，訓練學生能運用問卷調查、人物訪談、參與性觀察等方式，並運用電腦教室之軟體進行資料分析。將課程與實務調查合一。長程目標為藉由探討社區群聚體對小黑蚊防治之知識、態度、行為的具體成效，以衛教之方式推廣至社區對台灣鋏蠓之防治。建立以社區為夥伴的合作關係。

子計畫五：計畫將篩選具防治小黑蚊之蘇力菌株，由蘇力菌株中選殖出毒蛋白基因後，以遺傳工程技術將此毒蛋白基因構築於小黑蚊幼蟲之主食藍綠藻菌株，以此菌株進行小黑蚊之防治。中長程目標為將此研究結果發表於國際之期刊，並將殺蟲藍綠藻菌株商品化。使參與計畫之學生得以理論與實務結合。


伍、發展重點特色項目

	一、本計畫之發展重點特色項目包括：

（一）設置系列教學實習實驗室

以「以小黑蚊為模式生物進行基因體學、生物資訊學與昆蟲防治」之教學與研究整合型計畫」為主題，設置教學實習實驗室 (各教學實驗室配置圖請參閱附錄B)，經由：

1. 台灣鋏蠓（小黑蚊）EST基因庫及其網頁之建構與教學計畫設置基因體學研究室
2. 台灣鋏蠓分子分類標記鑑定分析及病原攜帶之研究與教學計畫設置分子演化研究室
3. 台灣鋏蠓唾腺體cDNA基因庫及其過敏原表現系統之建構與教學計畫設置分子免疫學研究室

4. 台灣鋏蠓防治之衛生教育宣導對增進社區健康成效評估－以中台醫護技術學院之校園社區健康為例計畫設置社區健康評估實驗室與衛教室

5. 台灣鋏蠓之生物防治—有效殺蟲蘇力菌之篩選與蘇力菌毒蛋白基因之選殖計畫設置遺傳工程學教學研究室
+

（二）建立本校特色之生物科技學程

透過本重點特色研究計畫，開設相關生物科技學程，如分子遺傳學、分子種源鑑定技術、生物資訊學、基因體學、蛋白質體學等等，使修習本學程的學生能穫得完備的生物科技理論與實際操作技術。使學生在畢業前便具有操作生物技術的能力，藉以增加未來在就業市場之競爭力。

（三）建立屬於本土性蛺蠓之分子生物特性

以蛺蠓為題材，藉由生物技術方法進行蛺蠓各種分子特性之研究，建立其生物資訊資料庫、唾液腺體cDNA基因庫、分子種源分析、過敏原特性分析等等，經由這些基本資料之建立，便可進一步提出防治之道，以能徹底解決本病媒蚊之危害。




陸、現有軟硬體設施概況
	1、 空間設施方面：

1.學術研究發展中心：已有專題研究實驗室，包括：分子腫瘤實驗室、分子生物實驗室、分子病毒實驗室、生化實驗室、微生物及免疫實驗室、無菌實驗室、精密儀器室、滅菌室、離心機室、動物實驗室與討論室，每間皆有空調、網路架構與安全監視系統。

2.環保中心：可提供一間教學研究室，配備一般物理化學檢驗所需之基本儀器設備。

3.醫事技術學系與生物學科: 有七間專業教學實驗室,配備臨床檢驗所需之基本儀器設備，包括：生物技術學實驗室、臨床生化、微生物實驗室、寄生蟲實驗室與普通生物學實驗室等。
4.配合本計畫之規劃，將於保健大樓設置小黑蚊專題教學研究室，包含蛋白質體學研究室、分子演化學研究室、分子免疫學研究室、遺傳工程學研究室、社區健康評估研究室與衛教室等教學研究室。
2、 儀器設備

本校學術研究發展中心目前擁有的主要儀器設備詳如下表。

儀器名稱

單位

數量

儀器名稱

單位

數量

分光光度計

台

1

穿透式螢光顯微鏡

套

1

電子天平

台

3

試管振盪器

台

9

酸鹼測定計

台

2

桌上型離心機

台

5

落地式高速離心機

台

1

超高速離心機

台

1

微量注射幫浦

台

1

純水製造機

套

1

烘箱

台

3

高壓滅菌器

台

2

振盪培養箱

台

3

4 (C藥品冷藏櫃

台

6

酵素免疫清洗機

台

1

酵素免疫檢測機

台

1

分子量測定儀

台

1

分液收集系統

套

2

元素分析系統

台

1

臨界點乾燥機

台

1

電漿燃燒系統

台

1

掃描式電子顯微鏡

套

1

淋浴設備

台

2

抽氣櫃

台

4

旋轉振盪器

台

2

減壓濃縮機

台

1

純化濃縮儀

台

1

電泳設備

台

2

影像處理系統

台

1

紫外光觀察箱

台

1

恆溫精密水槽

台

1

直立顯微鏡

台

1

儀器名稱

單位

數量

儀器名稱

單位

數量

倒立顯微鏡

台

1

顯微攝影系統
台

1

液態氮桶

台

2

無菌操作台
台

8

二氧化碳培養箱

台

3

電轉殖器
台

1

細胞破膜機

台

1

核酸擴增儀
台

2

動物體溫測定器

台

3

超音波震盪器
台

1

電泳槽
台

6

均質機
台

1

離心濃縮機

台

1

水浴恆溫箱
台

4

吸管輔助器

支

2

瓶口分注器
支

2

超音波洗淨器

台

1

顯微鏡
台

1

蛋白質轉漬器

台

1

超低溫冰櫃-80℃
台

2

電泳膠立即照相

台

1

熱源測定器
台

1

乾浴器

台

3

聚合鏈鎖反應器
台

3

超低溫冰櫃-20 ℃
台

6  

恆溫循環水槽
台

2

乾浴器
台

1

微量輸送幫浦
台

2

電動攪拌機
台

1

攪拌器
台

4

電源供應器
台

3

細胞計數器
台

1

恆電位儀
台

1

低溫反應器

台

1

影像輸出器
台

1

電泳槽(迷你水平型)

台

1

電泳槽(迷你垂直型)
台

1

紫外光觀察箱

台

1

迷你轉漬器
台

1

液相層析儀

台

1

聚集式微波爐
台

1

連鎖反應器
台

1

洋菜膠製備槽
台

1

毛細管電泳儀

台

1

氣相層析儀
台

1

本生(噴)燈

台

7

製冰機
台

1

核磁共振質譜儀

台

1

均質機
台

1

凍結乾燥機

台

1

氣相層析儀/質譜儀
台

1

抽氣幫浦

台

1

液相層析儀
台

1




柒、具體計畫內容及配合措施

	一、具體內容

生物技術產業為本世紀全球性極具開發潛力之新興科技經濟產業，近年來，世界各國不論是政府與民間企業無不積極投入生物科技之研發與生產，尤其在後基因體時代來臨之際，可預見在未來將是生物科技蓬勃發展的世代，為因應迎接此一新經濟革命時代之來臨，本國政府、學校、財團法人及民間企業，無不積極加緊腳步迎頭趕上此一新經濟潮流，以創造台灣另一波經濟奇蹟。

本校地處於台中大坑風景區內，以技術專業、人文關懷及快樂學習為人本教育宗旨，為落實技職體系以培育受產業界歡迎，且具積極進取敬業態度之專才，以早日實現國家知識經濟體系之改革計畫，本校已於今年度正式成立醫學生物科技研究所及醫學工程暨材料研究所，同時本校醫技系也即將申請改名為醫學檢驗生物技術學系，在未來本校升格科技大學後將歸屬於健康科學學院。

因此，本校將結合學術研究發展中心與健康科學學院提出建立以培育「生物科技實務與理論基礎兼具」的技職人才為本校發展重點特色之一，以長期困擾台中大坑地區居民與學生之小黑蚊為生物研究題材，提出「以小黑蚊為模式生物進行基因體學、生物資訊學與昆蟲防治之教學與研究整合性計畫」為目標，藉此將所應用的各種生物技術原理與方法作為培育熟練生物技術實務操作能力之技職人才，作為本校健康科學學院畢業學生的專長特色為目的。此外，本計畫後續之研究成果除可彰顯本校致力於生物科技之研究與教學外，並可發表於國際性期刊，同時該成果也具有申請專利並進一步與台灣中部科學園區相關生物科技產業相結合之潛力。

（1） 計畫目標：培育具有「生物科技實務與理論基礎兼具」的專業技職人才，提昇學生生物科技技能競爭力，並可因應未來中部科學園區人才之所需。

（2） 品保指標：生物科技教育學程認證。

（3） 執行策略：建立「以小黑蚊為模式生物進行基因體學、生物資訊學與昆蟲防治之教學與研究整合性計畫」為目標。
（四）執行步驟：

1.系列操作教學實習實驗室之設置－硬體建設

依培育流程，配合課堂理論課程，分別以五個子計畫規劃相關實驗室（詳細內容請參閱附錄A），作為學生實務訓練的場所。

(1)子計畫一：台灣鋏蠓（小黑蚊）EST基因庫及其網頁之建構與教學實驗室之設置

(2)子計畫二：台灣鋏蠓分子分類標記鑑定分析及病原攜帶之研究與教學實驗室之設置

(3)子計畫三：台灣鋏蠓唾腺體cDNA基因庫之建構及過敏原之分析與教學實驗室之設置

(4)子計畫四：台灣鋏蠓防治之衛生教育宣導對增進社區健康成效評估—以中台醫護技術學院之校園社區健康為例實驗室之設置

(5)子計畫五：台灣鋏蠓之生物防治—有效殺蟲蘇力菌之篩選與蘇力菌毒蛋白基因之選殖研究與教學實驗室之設置
2.標準化實驗室管理制度之建立－軟體建設

應用優良實驗室操作技術 (good laboratory procedure; GLP) 之基本精神訂定相關實驗室之標準操作程序 (standard operation procedure; SOP)，使老師、研究生及大專生均能依SOP進行相關儀器設備之操作，以維護生物及實驗室之安全，並可降低儀器損毀之情形發生。

3.建立重點特色生物科技教育學程之認證－提昇學生就業及升學競爭力

    目前國內在許多大專校院均紛紛設立生物科技教育學程，以提供生命科學相關學系學生之修習，此學程之設立在近幾年來普遍獲得產官學界極佳的肯定與支持，同時對於提昇本國高知識經濟時代之來臨，也具有極正面的價值。因此，本計畫也期望藉此設立生物科技學程，提供未來健康科學學院學生選課，以求真正落實技職體系以實務教學為導向之目標，同時修滿學程之學生將獲得本校之認證，以提昇本校學生就業及升學之競爭力。



柒、具體內容及配合措施

	二、配合措施

教學計畫相關課程
（一）基礎課程：
課　程　名　稱

學分

系  別

教  師

備     註

生物技術學與實驗

3

醫技系

廖朝財等

已開課

微生物學

3

醫技系

謝素娥等

已開課

微生物學實驗

1

醫技系

歐威志等

已開課

免疫學

3

研發中心

盧政雄等

已開課

網頁設計

3

資管系

黃國賢等

已開課

程式設計（Java）

3

資管系

李桂春等

已開課

（二）進階課程：

課　程　名　稱

學分

系  別

教  師

備     註

分子生物學

3

醫學生物科技研究所

吳正男等

已開課

分子生物學實驗

1

醫學生物科技研究所

李珮瑜等

已開課

醫學昆蟲學

2

昆蟲學系 (中興大學)

唐立正等

新開課

生物資訊演算法

3

資管系

陳永福等

新開課

網路資料庫設計

3

資管系

陳永福等

已開課

生物資訊學

3

醫學生物科技研究所、研發中心

吳正男、鄭金益等

已開課

公共衛生學

2

醫務管理系

洪錦墩等

已開課

流行病學

2

護理系

林麗鳳等

已開課

\

（三）高級課程：

課　程　名　稱

學分

系  別

教  師

備     註

實驗動物學

2

研發中心

林春福等

已開課

生物基因體學

3

醫學生物科技研究所

李憲明等

新開課

蛋白質體學

3

研發中心

鄭金益等

新開課

生物種源之鑑定技術

2

醫學生物科技研究所

李珮瑜等

新開課

應用微生物學

3

研發中心

曾義雄等

新開課




柒、具體內容及配合措施

	(三) 使用管理規劃

(1) 使用者管理規範

本計畫之實驗室及其設備之使用，將依本校規定，由授課教師指導學生操作使用，各實驗室並依據GLP精神，建立實驗室SOP及儀器使用方法及操作程序，使學生在教學實驗室進行實驗操作時能依循規範，避免意外發生，倘若因不小心發生意外時，也能依據SOP程序進行危機處理。此外並藉遠距離教學及完整之網路作業環境，做好學生與教師之交流、溝通及教材之充實與應用，以充分運用及發揮各項設備之功能。

(2) 儀器之管理規範

本計畫實驗室之管理，將按本校作業規定，由研究發展中心依據制定之實驗室及儀器使用規範及維護保養制度，負責統籌管理，其他系所可配合教學需求向研究發展中心申請，發揮儀器最高使用價值及效率。同時確保專業教室內各項設備之管理與維護責任，以達事權統一及確保設備之可用性及妥善率。同時建立人員之使用登記及實驗記錄。

(3) 環境安全之管理規範

由「中台醫護技術學院生物實驗安全委員會」，確定生物性防護之層級及安全度評估。而實驗室廢棄物則由本校總務處環保組管理與監控。

(4) 未來推動產學合作計畫規劃

本計畫將與本校技合處技術合作，結合社區與醫藥產業界實際需求與校內資源，協助企業生物科技及生物資訊系統整合。另本計畫亦將配合學程規劃成立生物資訊管理整合中心，協助業界人才培訓。為使產學合作具體且有成效，本校將定期與業界及學界舉辦生物科技及生物資訊整合相關議題之研討會，俾將理論與實務相結合。




捌、須待充實軟硬體設施

	1、 空間設施方面：

在全新的實驗室設置之前，為配合生物技術基因重組實驗守則的安全規定，將參照國科會與美國疾病控制與預防中心（Center for Disease Control and Prevention, CDC）和美國國家衛生研究院 (National Institutes of Health, NIH) 之相關規定，建立P2級生物安全實驗環境，並依此規定進行設計施工。

2、 須待充實儀器設備
(1) 實驗室之各項儀器設備

請參閱附錄A子計畫一之第六項

(2) 實驗室之各項儀器設備
請參閱附錄A子計畫二之第六項
(3) 各項儀器設備
請參閱附錄A子計畫三之第六項

(4) 各項儀器設備

請參閱附錄A子計畫四之第六項
(5) 各項儀器設備

請參閱附錄A子計畫五之第六項
3、 須待充實軟體

巨分子資料庫體(GCG)、BLAST、快速序列搜尋分析系統(Vector NTI)、核酸定序軟體及生物統計軟體。
4、 參與人員
本計畫係由參與計畫的教師們 (計畫主持人簡歷請參閱附錄C)、研究助理、研究生與大學部及專科部學生，擔任計畫執行過程中與計畫完成後的各項相關工作，各教學實驗室與儀器之使用管理與操作維護由學術研究發展中心編制內二位技術人員與電子計算機中心編制內二位技術人員支援。



玖、實施進度及分工

	1、 實施進度




玖、實施進度及分工

	2、 計畫分工架構

計畫名稱

參與人員

計畫內職稱

負  責  工  作

備註

總計畫

曾義雄教授

主持人

主持、協調和督導全部計畫之執行

子計畫一

李憲明博士

賴靜瑩博士

陳永福博士

陳錦杏博士

主持人

共同主持人

共同主持人

共同主持人

主持子計畫之推動與完成

基因分子標誌之篩選

標的生物種源資料庫之建構

生物資訊學對資料庫之分析

標的生物種源資料庫之建構

子計畫二

李珮瑜博士

　　　

林一郎博士

吳正男博士

林靜瑩博士

主持人

共同主持人

共同主持人

共同主持人

主持子計畫之推動與完成

台灣鋏蠓分子分類標記序列鑑定

台灣地區衊蠓亞屬及台灣鋏蠓亞種之分類標記序列鑑定

台灣地區台灣鋏蠓攜帶疾病原菌篩選

台灣地區台灣鋏蠓攜帶疾病原菌分離與動物實驗

子計畫三

盧政雄博士

林春福博士

鄭金益博士

王祥光博士

林榮芳博士

主持人

共同主持人

共同主持人

共同主持人

共同主持人

主持子計畫之推動與完成

台灣蛺蠓過敏原之分析與表現系統平台建構

台灣蛺蠓唾腺體cDNA基因庫之建構

public domain昆蟲過敏原基因與蛋白資料庫之建置

台灣蛺蠓唾腺體cDNA基因庫之建構

子計畫四

李復惠博士

林麗鳳博士

候選人

林夷真碩士

洪錦墩博士

候選人

主持人

共同主持人

共同主持人

共同主持人

主持子計畫之推動與完成

建構以校園為群聚體之「社區健康評估」

小黑蚊流行病學調查及生物統計分析

衛生教育對小黑蚊危害防治之具體措施及成效評估

子計畫五

曾義雄博士

蕭懿民博士

廖朝財博士

唐立正博士    

主持人

共同主持人

共同主持人

共同主持

主持子計畫之推動與完成

分離構築能殺死小黑蚊之Bt菌株

分離構築能殺死小黑蚊之Bt菌株

轉殖成能殺死小黑蚊之藍綠藻基因重組菌株

測試藍綠藻基因重組菌株防治小黑蚊成效

備  註




拾、經費需求及來源

	九十三學年度技專校院「發展學校重點特色」專案補助

中台醫護技術學院重點特色計畫

建立「以小黑蚊為模式生物進行基因體學、

生物資訊學與昆蟲防治」之教學與研究整合型計畫

經費需求表

本計畫執行共需1,282萬元，其中向教育部申請補助款為1,049萬元，餘由學校自籌。經費需求摘要如下表。

單位：萬元

計畫名稱
本計畫所需經費

備註

項目

教育部補助

學校自籌

總計畫

建立「以小黑蚊為模式生物進行基因體學、

生物資訊學與昆蟲防治」之教學與研究整合型計畫

總計畫業務費

觀摩/學術研討會

0

17

其他

子計畫一小計

292

80

詳見下欄

子計畫二小計

119

51

詳見下欄

子計畫三小計

511

41

詳見下欄

子計畫四小計

127

19

詳見下欄
子計畫五小計

0

25

詳見下欄
全部計畫總計

1,049

233

詳見下欄

編列預算

項目

金額

詳見附錄A
子計畫一

臺灣鋏蠓EST基因庫及其網頁之建構與教學
儀器設備費

292

實習材料費

80

小     計

372

子計畫二

台灣鋏蠓分子分類標記鑑定分析及病原攜帶之研究與教學
儀器設備費

119

詳見附錄A
實習材料費

51

小     計

170

子計畫三

台灣鋏蠓唾腺體cDNA基因庫及其過敏原表現系統之建構與教學
儀器設備費


511

詳見附錄A
實習材料費

41

小     計

552

子計畫四

台灣鋏蠓防治之衛生教育宣導對增進社區健康成效評估－以中台醫護技術學院之校園社區健康為例

儀器設備費


127

詳見附錄A
實習材料費

19

小     計

146

子計畫五

台灣鋏蠓之生物防治-有效殺蟲蘇力菌之篩選與蘇力菌毒蛋白基因之選殖
儀器設備費


0

詳見附錄A
實習材料費

25

小     計

25

備註

1.各子計畫經費需求細目，請參閱附錄A各子計畫內容。

2.觀摩/學術研討會將自本案結束後，改為常態性的學術研討會活動，希望能藉本計畫的執行，對小黑蚊相關生物學與防治技術有常態性的學術研討機會。




拾壹、績效評鑑或考核

	為確實落實執行進度與績效之考核，本計畫將由學術研究發展中心負責，協調學校相關單位成立專案評鑑考核小組，每月依計畫進度甘梯圖追蹤考核執行進度。除於九十三年十一月底和九十四年六月底為期中與期末查核點，分別查核採購與發表會之成果，並以下述各考核項目為標的，將每月考核結果列冊、呈核，以達考核之目的。

（1） 各教學實習實驗室之設置

（2） 儀器設備之購置

（3） 標準作業程序之建立




拾貳、預期成效及影響

	    建立具學校特色且符合地區居民與產業所需的醫護生物技術教育與研究，是本校長期致力發展的目標，整合相關單位之軟硬體資源，藉由「以小黑蚊為模式生物進行基因體學、生物資訊學與昆蟲防治」之教學與研究整合型計畫的執行，將可培育出受地區居民與產業界歡迎的醫護生技專才，更可確實樹立本校之研究特色。於各子計畫完成後，預期將有下列成效：

子計畫一： 

1.建構台灣鋏蠓（小黑蚊）EST基因庫，蒐集此一特有生物的遺傳訊息，建立我國特有生物之基因庫，充實生物研究資源並奠定爾後的發展基礎。同時，藉由基因庫的建構，教導學生學習分子生物與遺傳學的基本知識，以及生物科技與遺傳工程的實驗技術，並由序列分析的操作過程中，學習基因體學的基本概念及生物資訊的分析技巧，希望能夠透過這些訓練，培育優秀的生物科技及生物資訊人才，投入國家生技產業發展之行列。

2.建立台灣鋏蠓（小黑蚊）的WWW網頁，透過動態網頁，將所有小黑蚊EST基因庫資料與學界及產業界分享，並開發以網頁為基礎之圖形使用者介面，便捷資料之查詢及比對。希望藉由資料庫網頁的建立，展現本校的研究特色及水準。

3.借重中興大學昆蟲系唐立正副教授的專長，協助建立小黑蚊繁殖系統，並透過兩校間的計劃合作，進行培養技術移轉，建立良性互動模式。

4.依據實際需求，開發基因序列分析程式，建立生物資訊學的技術平台。

子計畫二：

1.本計劃所得台灣鋏蠓DNA序列將提供基因庫中鋏蠓屬(Forcipomya)第二筆資料，更是蠛蠓亞屬之第一筆資料。將提供台灣鋏蠓分子演化分類資料，並與傳統型態分類學比較。

2.本計劃所建立的台灣蠓類DNA序列，將提供未來建立一快速、可信賴的台灣蠓類之分子生物鑑別系統，提供將來生態調查、防治成效調查時可利用的工具，尤其是在鋏蠓屬、甚至蠛蠓亞屬之間的辨別。

3.台灣鋏蠓會吸叮人血，因此有攜帶/傳染重要動物病原的可能性。本計劃結果若在台灣鋏蠓體內偵測到病原，則大幅增加了台灣鋏蠓在人類或動物公共衛生上的地位。整個衛生系統將需投入更多心力，進一步分析在台灣鋏蠓體內的病原是否會在其體內增殖，是否能再將體內病原引入下一個叮咬的受害者體內而引起疾病等重要議題。即使初期沒有篩選到任合病原菌，在病原篩選系統建立後，我們將可長期調查台中大坑地區台灣鋏蠓的疾病傳播潛力。

  子計畫三：

1.建立小黑蚊唾腺全長cDNA基因庫之基本架構。

2.建立小黑蚊唾腺蛋白質種類資料庫之基本架構。

3.從cDNA及蛋白質基因庫中篩選小黑蚊唾腺過敏原基因，合併GenBank及其他國內外public domain database 中的過敏原基因，架構醫用昆蟲學的過敏原資料庫。成為中台生技教學與研發的特色，凸顯學校於國內外的學術教學、研究地位。

4.
建構小黑蚊唾腺過敏原基因表現系統，大量表現蛋白質，一方面提供學生學習如何純化與分析蛋白質的環境與課程，二方面提供校內外關於過敏原生化基礎研究的材料，最後並可藉由於醫院臨床合作，申請並進行減敏療法的測試。

5.建立中台「昆蟲過敏原」生物資訊網頁與資料庫，與世界上各資料庫產生連結與資訊交換，逐步合作與擴充，以成為國內過敏反應資訊中心為目標。

6.增強校內生物科技學程課程，如：生物化學、分子生物學、生物技術以及新增相關課程如：生物資訊學、蛋白質化學、基因庫建構、基因體學(genomics)以及蛋白質體(proteomics)等課程之教學與實習的內容與環境。
7.培養具備蛋白質性過敏原分析技術及其基因選殖專長之人才，並應用乳酸桿菌進行過敏原之表現及建立動物模式，進行減敏療法之測試，最後以發酵槽進行過敏原之量產，以探討表現過敏原之最適化條件。這些技術與實作將可提供學生學習有關過敏原與免疫機制之關係，以及如何應用生物技術提升傳統發酵技術之經濟價值。所培育之學生畢業後，將可立即投入生物科技就業市場。。

子計畫四：

1.培養具備社區健康評估之專業人才，提供社區健康照護的就業市場之所需。從整體社區健康評估的實作教學，可以讓學生學習如何收集社區的資料，探究社區具備的能力與問題，以獲得正確完整的資料，做為健康服務需求團隊及研擬與執行社區健康照護計劃之參考。
2.藉由探索社區中實際問題：台灣鋏蠓之防治，從中可以習得傳染病防治原理及流行病學相關知識，並策劃具體之防治衛教措施可得知社區中民眾知識、態度、行為之改變情形。

3.養成具備能運用有系統之社區健康評估能力，以維護健康的社區之專業人才

4.建立本校結合社區發展社區衛生護理之教學特色。

子計畫五：

1. 獲得新分離、而能殺死小里蚊的Bt菌株。

2. 構築成能殺死小里蚊的藍綠藻之基因重組菌株。

3. 技術/產品之轉移。

4. 發表論文於國際水準之期刊。

5. 開授新生物科技領域課程供大學部學生及研究生修習，提昇學生的素質。參與的人員將獲得良好的新生物科技的訓練。

整體而言，本計畫之影響與成效：

一、本校醫學生物技術相關科系師資與資源之整合

本校於三年前設立學術研究發展中心，負責整合本校有關健康科學各領域教學與研發計畫，統一規劃本校重點特色，本計畫將「醫學生物科技研究所」、「醫事技術系」、「電子計算機中心」與「護理系」現有師資與資源加以整合，培育跨領域人才，使其具有生物科技暨生物資訊之專長。由於跨領域之教學將增加教師間之交流，相互觀摩成長，藉由本計畫之參與，教師與學生將運用最先進的資訊系統及實驗設備，使理論與實務相結合；另藉由研討會及產學合作，將促使教師提昇研究能量，並回餽至教學內容，以提昇教學品質。 

二、提昇學生實作能力及就業競爭力
本計畫以本校師生都熟悉、危害大坑環境甚巨的小黑蚊為材料，除將生物科技及生物資訊之相關技術做一全面性之探討及分析外，尚可建立及設計一套跨平台的相關課程及其教材，並建構一個以教學與實務為主的整合性新生物科技教學模式，提供學生理論與實務並重之學習環境，而生物技術教育學程可以提供專題研究的機會，使同學們有實際參與研究之設計、執行與結果分析之經驗。另外，學生在學程中可實際學習生物科技重要的儀器應用原理與操作方法，並應用於實務規劃及創造，提昇學生於生物科技之實作競爭力。

三、強化教師研究能力與樹立研究特色

藉本計畫之執行可使本校組成相關研究團隊，達到整合人力與資源之目的，能夠群策群力快速進行分工、執行、討論等，以求在短期間內便能獲得初步之研究成果，同時本計畫並與中興大學首次合作，建立良好跨校合作模式，相信該研究成果能發表於相關國際性優良期刊，以提昇本校之研發能量，並彰顯本校積極投入於醫學生物科技研究之決心。此外，本研究成果將可申請相關專利並在未來與中部科學園區之生物科技產業相結合，透過技術轉移方式達到產學合作之目標，及建立合作夥伴關係使學生有實務實習與就業之機會，達到落實技職教育之精神。

四、加強社區服務
本校長期投入台中市居民之體適能評估工作，定期在大坑風景區針對登山之市民進行血壓及心跳之量測，極受台中市民之好評。本計畫藉由台灣鋏蠓（小黑蚊）之基因體學、生物資訊學與分子生物學研究，將可以提供充分之醫學及生物資訊，供後續研究防治小黑蚊的有效策略及消除其病源和過敏反應之治療方法，加速大坑地區的繁榮及其觀光產業之發展，為社區服務樹立良好的模式及典範。




拾參、觀摩活動規劃

	為檢驗本計畫的成果，並藉展示達到宣傳與觀摩的功效，觀摩活動將依教育部規定辦理。其內容初步規劃如下：

一、時間：民國九十四年五月底（或六月初）

二、地點：本校保健大樓六樓

三、對象：中南部地區大專院校生物相關科系所

四、內容：

（一）學術活動：

舉辦為期一天的學術研討會，除論文發表外，並包括

1.本計畫執行經過幻燈片說明

2.專題演講 

（二）現場參觀活動：

開放全部教學實習實驗室供參觀及實作。

（三）趣味活動：

1.有獎徵答

2.實作競賽

（四）儀器展示：

邀請相關廠商來校展示生技領域試驗研究儀器。

本活動將視本次辦理結果，決定是否常態逐年辦理。




拾肆、附錄

附錄A

子計畫一

台灣鋏蠓（小黑蚊）EST基因庫及其網頁之建構與教學
1、 子計畫簡介

台灣鋏蠓(Forcipomyia taiwana)俗稱小黑蚊，成虫體長約1.4 mm，主要在白天活動，出沒於竹林、果園、茶園、檳榔園邊緣及灌木與雜草叢附近。雌紋嗜吸人血，被叮咬部位會產生紅腫及搔癢，嚴重時產生過敏反應，數日不易消退。雖然尚未發現台灣鋏蠓（小黑蚊）可傳播任何疾病，但其吸血習性會造成當地區民的困擾，是一個令人討厭的騷擾性昆蟲。

台灣鋏蠓（小黑蚊）之生活史包括卵期、幼虫期、蛹期及成虫期等四個階段。雌紋吸血後，產卵於長有青苔或藍綠藻之陰濕地表。卵約經過三天後孵化為幼虫，並以藍綠藻為食。幼虫期可分為四齡，歷經二至三週後開始化蛹。蛹經過三到五天之發育即羽化為成虫，體長約1.4 mm，具有前翅一對，後翅退化為平均棍，頭部黑色，觸角及口器深褐色，觸角14節，胸部與腹部為黑褐色，翅及翅脈上有短毛，翅脈黑色。雌蚊體型除較雄虫粗短外，觸角的型態亦有所差異，雌虫的觸角僅具有稀疏短毛，第二至第九節呈念珠狀，而雄虫的觸角上生有長毛，呈鑲毛狀。雌紋嗜吸人血，而雄虫則以露水及花蜜為食。若以藍綠藻Anabaena sp. CH3飼育幼虫，已可於實驗室中成功地繼代培養台灣鋏蠓（小黑蚊）。

台灣鋏蠓（小黑蚊）主要分布在中南部及東部郊區。其中以花蓮、新竹、台中、南投、彰化、嘉義、台南等地較為嚴重。本校所在地台中市大坑地區即深受其擾，除了干擾本校師生及附近居民的日常作息外，甚至影響當地的觀光事業及開發。為配合當地與本校的共同發展，希望將台灣鋏蠓（小黑蚊）列入研究重點，整合相關系、所、研發中心及電算中心共同參與，建立本校研究特色。另外，台灣鋏蠓（小黑蚊）為我國東南沿海的特有生物，若能蒐集其遺傳訊息，建構cDNA library 的EST (expressed sequence tag)資料庫，可建立我國特有生物之基因庫，充實生物研究資源並奠定爾後的發展基礎。本計畫將架設資料庫網頁，將所有基因庫資料與業界及學界分享，開發一網頁為基礎之圖形使用者介面，以利方便及快速之查詢及比對。在教學方面，藉由本計畫之執行，學生可從過程中學習分子生物與遺傳學的基本知識以及生物科技與遺傳工程的實驗技術，在序列分析過程中，可學習基因體學的基本概念及生物資訊的分析技巧。對於資訊管理系及醫學工程暨材料研究所之學生而言，則可學習生物資訊相關技術，透過動態網頁設計、資料庫實務、生物資訊分析技巧等程式實作，培養學生基因資訊之管理及分析技能，擴大爾後就業及後續研究之技能。預期能夠透過這些實務訓練，培育優秀的生物科技及生物資訊人才，投入國家生技產業發展之行列。

2、 子計畫一目標

（1） 整合生物科技課程

本校醫學生物科技所預定於九十三年度開始招生，配合此一計劃執行，預備推出一系列現代生物課程，其中包括分子生物、高等生物科技、基因體學和生物資訊學。希望能藉由課程的安排，依序漸進地為學生介紹基本知識、建立完整概念、奠定未來發展基石。

（2） 教導學生分生技術的操作技巧

除了無菌操作、細菌培養及保存等基本實驗概念外，藉由cDNA library 的建構，學生將可學習基本的分生操作技巧，如RNA分離、cDNA合成、DNA選殖技術及水平式電泳分析。希望能透過實際的操作，應證學生課堂所學內容，加深學習印象，並在操作過程中培養其正確的實驗觀念及態度。

（3） 教導學生如何分析及利用生物資訊

隨著基因體計劃持續進行，基因庫數據迅速增長，更突顯生物資訊分析工作的重要性，本計劃發展目標即希望透過台灣鋏蠓（小黑蚊）EST基因庫的建立，教導學生透過序列搜尋及比對工作，學習生物資訊分析的基本技巧。

（4） 建立學校研究特色

台灣鋏蠓（小黑蚊）肆虐大坑地區已久，本校師生亦多為所苦，若能將台灣鋏蠓（小黑蚊）列入研究主題，必可引起學生們強烈的實驗動機與意願。除此，台灣鋏蠓（小黑蚊）為我國東南沿海的特有生物，若能蒐集其遺傳訊息，建構EST資料庫，可豐富我國特有生物之基因庫，成為學校研究特色之一。

（5） 架構台灣鋏蠓（小黑蚊）EST基因庫及WWW網站

為了分享資源及便利使用者查詢，預定配合台灣鋏蠓（小黑蚊）EST基因庫的建構，架設網站及檢索系統，並提供供能連結國內、外相關學術網站及基因資料庫，提供大家交流及學習的管道。

（6） 生物資訊相關程式開發

開發應用軟體分析及統整資料，將解讀的cDNA EST序列經由清理程序，去除載體序列以及正確性較低的部分，同時以組裝程式將可重疊的序列相互聯結為contig，再透過群集程式的建構，將相似性高的序列，歸類於一個群集中，降低基因庫的複雜性。序列統一格式化後以BLAST 程式比對並加以註解，然後依照序列功能及特性進行分類，建立資料庫。希望透過軟體的開發，建立生物資訊學的技術平台。
3、 子計畫一重點特色

本子計畫利用校園之高速網路架構及高效能電腦，建立台灣鋏蠓之EST基因庫，並設計專屬網站以利於外界利用相關資訊，促進後續學術之發展。除了一般基因資料庫常用之分析工具（FASTA、BLAST、CLUSTALW）之外，本計畫亦將設計分析工具，提供特定之分析功能，除了可以瀰補現有工具功能上之不足，亦可訓練對生物資訊有興趣之師生生物資訊演算法及程式設計之實務經驗，充實後續就業及學術研究之技能。本計畫將藉由整合學校內部資源及開設跨科系整合學程，並以培育跨領域人才、推展資源共享、加強社區服務的宗旨，發展本校重點特色。
4、 子計畫一配合措施

配套措施-

(1) 設施規劃

1. 硬體設施

培養台灣鋏蠓（小黑蚊）及大腸桿菌所需設施包括無菌操作台、高壓滅菌釜、生長箱、震盪培養箱。

純化RNA及建立cDNA library所需設備包括離心機、電泳設備、恆溫反應槽、分光光度計及影像處理系統。

樣品及菌種保存則需低溫冷凍櫃。

目前本校電算中心的Sun 6800工作站預備開放一個domain提供本計劃建立台灣鋏蠓（小黑蚊）EST基因庫及其網頁。

2. 軟體設施

基因序列的分析軟體使用基因體序列分析工具，如GCG (Genetics Computer Group)或SeqWeb中的BLAST (Basic local alignment search tool)程式進行比對。此外，利用Matlab with BioImformatics tool自行研發軟體建構及分析台灣鋏蠓（小黑蚊）EST資料庫。
    (二) 課程規劃

1. 基因體學

2. 生物資訊學

3. 高等生物技術

4. 資料結構

5. 網路資料庫設計

6. 程式設計

(三) 內容規劃

本計劃目的在建立台灣鋏蠓（小黑蚊）的EST基因庫及架設網頁，擬定的施行方針及實驗策略如下：

1. 小黑蚊的誘集與培養

此部份主要借重中興大學唐立正副教授在小黑蚊生態及培養方面的專長，協助本計劃執行建立小黑蚊繁殖系統，並透過兩校之間的合作模式，進行培養技術移轉。根據唐立正副教授的調查研究發現：本校所處台中大坑區域，小黑蚊分布甚為密集，在高峰期每20分鐘可誘捕數百隻雌蚊，即使在氣溫較低的冬季，誘捕數量亦達數十隻。為配合此研究計劃，預定於大坑地區進行小黑蚊的採集，將誘集的雌蚊先餵以人血，再置入產卵瓶中強迫產卵，幼蟲孵化後以藍綠藻餵食，待其結蛹羽化成虫後則移至飼養杯中，以糖水餵食，最後再將成虫移至壓克力蟲箱，在自然光照下進行交尾，授精的雌蟲再以人血餵食，產卵後繼續進行下一代人工繁殖。

(1) cDNA library的構築

採集野外之台灣鋏蠓（小黑蚊），進行培養及繁殖，累積一定數量後以液態氮冷凍研磨，經由純化萃取mRNA，再以反轉錄酵素合成cDNA ，接入載體建構cDNA library。

(2) cDNA/EST基因庫建立

以載體上的引子由cDNA的5’或3’端進行定序，解出cDNA的部分序列建構台灣鋏蠓（小黑蚊）的EST (expressed sequence tag)資料庫。

(3) 資料處理
(清理工作：將不相關的載體序列剔除，僅留下cDNA序列。
(組裝工作：將相互重疊的不同序列進行組裝，連接成一個連續的序列，此即所謂的contig。
(群集工作：將序列相似性高的序列，歸屬於一個群集，例如alternative splicing的不同產物，或同屬一個gene family的類似基因；希望藉由群集的工作，降低基因庫的複雜性。

(註解工作：利用Blast程式進行序列比對，依照相似性，推測序列的功能及特性。
(分類及統計：依據基因功能及特性，進行分類及檢索，並統計分類數目。

(不同基因庫間的比對：比較台灣鋏蠓（小黑蚊）在各個不同階段中，基因表現上的差異；並比對台灣鋏蠓（小黑蚊）與其他昆蟲間的差異，例如蚊子或果蠅。

(4)網路基因資料庫網站建置

本計畫將設計一三層式(Three-tiered)網路資料庫，包含展現層(Presentation layer)、應用層(Application layer)、資料層(Data layer)。展現層將利用網頁介面提供表單作為使用者查詢互動及資料顯示之用；除了現有之分析程式之外，應用層將一實際需設計資料庫存取及基因資訊分析程式；資料層則建置Oracle資料庫系統提供基因體序列之儲存。基因資料庫之三層式架構中，第一層之動態網頁介面將以DreamWiever為設計工具，第二層之資料庫存取及分析程式將利用Java程式語言設計，而資料層將以Oracle高效能資料庫管理系統管理基因體資料庫配合SUN 6800高效能主機以提升存取之效能，Oracle資料庫管理系統將利用SUN 6800之一個計算域（Domain）之硬體資源達到高效能之目標。系統架構之詳細內容說明如下所述：

(展現層（網頁介面）

動態網頁將選用DreamWiever為設計工具，配合Java Applet之特性，其介面設計模式將以線蟲資料庫網站Menatode.net (www.nematode.net; Wylie et al. 2004)及NEMBASE (wwwnematodes.org;. Parkinson et al. 2004)為參考藍本。
(應用層（基因資訊分析程式）

除了提供常用之基因序列分析程式（FASTA, BLAST, ClustalW, Assemble）配合小黑蚊cDNA/EST基因庫之建構外，為了因應小黑蚊基因體(genome)定序等長期發展目標，本計畫亦將設計其它分析程式，例如啟動子(Promotor)序列之分析比對程式。該分析程式初期將具有BLAST及ClustalW之分析功能，後續將依據實際需求新增特定功能，提供參與計畫之師生基因資訊分析實作之機會。該程式將包括前置處理、檔案拆解、起動子(Promoter)序列分析、結果輸出等步驟，利用JAVA程式發展，測式完成後講轉換為Servlet格式，配合使用者經由網頁之提出之要求，提供序列查詢及分析之功能。程式流程如圖1所示，詳細內容說明如下：
[image: image2.jpg]ez RS T

SREEPTL prssTaEstERE| WA ras et S

Fuomoterel FuomotereHt REAER {3 TRemeF IR
B I P

bR ’ B zr PR SIER
2 DR [ o

e N e Al Hifitemoer et





圖1、基因資訊分析程式流程圖

(-1前置處理

本階段的目的為由基因資料庫取出具有類似生化功能之起動子序列資料，並轉換儲存為FASTA格式，以供後續拆解、分析之用。本階段共分為二個步驟：(1)由基因資料庫取出需要分析之起動子資料，(2)將同類型之Promoter從基因庫中取出後以FASTA格式(圖2)儲存，檔案名稱以該序列之名稱命名。
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圖2、FASTA格式之Promoter檔案

(-2檔案拆解

本階段的目的為將已轉成FASTA格式的資料分解成單一起動子檔案，並建立其同類Promoter的列表。本階段共分為三個步驟：(1)將同類型以FASTA格式儲存之起動子檔案輸入起動子分析程式。(2)分析輸入的FASTA格式檔案，拆解出其中所包含的Promoter資料並分別儲存成單一起動子檔案。(3)建立該次分析之起動子列表，作為後續分析之用。

(-3序列分析

本階段的目的為將已拆解成單一起動子的檔案進行分析、編碼，以取得該起動子的位置及出現頻率等資訊。本階段共分為五個步驟：(1)依照輸入之FASTA格式檔案所建立之起動子依序取出該起動子檔案內容並針對該起動子進行分析。(2)啟始階段以長度為4bp之序列樣式(Pattern)進行分析，將A、C、G、T等四種核苷酸編碼為0、1、2、3之四進位碼系統(圖3)。(3)將值轉換成十進位後做為向量物件陣列之索引值，並取出該序列樣式位於起動子序列字串之位址後存入其編碼所屬之向量物件中(圖4)。
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圖3、編碼方式
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圖4、儲存以4為長度的Pattern位置

(4)使用以長度為4bp之序列樣式所表示之位址並配合原始起動子檔案，取出長度為4之序列樣式所在位址後，並以漸進(Progressive)之方法推演出長度大於4之序列樣式。(5)後續之序列樣式（長度N）分析，需經由讀取長度為N-1之序列樣式檔案，並依照長度N-1之序列樣式所在起動子之位址結合下一bp後，產生長度N之序列樣式後進行比對分析。

(-4結果輸出

本階段的目的為將已分析的結果輸出，並存放於所屬的目錄中。本階段共分為二個步驟：(1)將長度為4-12之Pattern分別建立該Pattern所屬目錄。(2)將各起動子所分析出長度為4-12之Pattern檔案存入Pattern目錄中之相關檔案。(3)以圖形方式比對具有相同生化功能之起動子之序列相似度。

(基因資料庫建置

本計畫除了建置台灣鋏蠓EST資料庫之外，亦將由國際之基因體資料庫下載人類（Homo sapiens）、果蠅（Drosophila melanogaster）、線蟲(C. elegans)基因體資料庫至本校之Oracle資料庫中，以方便和後續所定序之台灣鋏蠓EST資料庫作快速之比對分析，節省分析之時間及成本。

(四) 使用規劃

本計畫之實驗室及其設備之使用，將依本校規定，由授課教師指導學生操作使用，並藉遠距離教學及完整之網路作業環境，做好學生與教師之交流、溝通及教材之充實與應用，以充分運用及發揮各項設備之功能。

(五) 管理規劃

1. 制定儀器的標準操作程序

2. 訂立儀器的使用管理原則

           3.  定期維修保養

5、 子計畫一預期成果

（1） 配合國家生技產業發展，培育中部地區優秀的生物科技人才。

（2） 建立台灣鋏蠓（小黑蚊）的EST基因庫，提供未來研究基礎。

（3） 透過跨校系所間的計劃合作，建立良性互動。

（4） 樹立本校研究特色。

（5） 建立台灣鋏蠓（小黑蚊）EST基因庫網頁。

（6） 開發生物資訊分析及處理程式

六、子計畫一經費需求 

	類別(資本門/經常門)
	設備名稱

(中/英文)
	配合教學之說明

(使用功能及課程名稱)
	數量
	單價
	總　價

(新台幣)
	經費來源
	現有設備

	
	
	
	
	
	
	教育部

補助
	學校補助
	

	資本門
	影像處理系統
	功能：核酸及蛋白分析

課程：分子生物學

高等生物技術與實驗
	1
	2,800,000
	2,800,000
	(
	
	

	資本門
	恆溫振盪

培養箱
	功能：微生物培養

課程：分子生物學
	1
	100,000
	100,000
	
	
	(

	資本門
	水平式核酸

電泳設備
	功能：核酸分離

課程：分子生物學

高等生物技術與實驗
	1
	10,000
	10,000
	(
	
	

	資本門
	垂直式蛋白質電泳設備
	功能：蛋白質分離

課程：分子生物學

高等生物技術與實驗
	1
	50,000
	50,000
	(
	
	

	資本門
	轉漬器
	功能：蛋白質轉漬

課程：分子生物學

高等生物技術與實驗
	1
	30,000
	30,000
	(
	
	

	資本門
	微量分注器
	功能：樣品吸取
課程：分子生物學

高等生物技術與實驗
	5
	7,000
	35,000
	
	
	(

	資本門
	電源供應器
	功能：提供電泳設備電源
	1
	32,000
	32,000
	(
	
	

	資本門
	震盪混合器
	功能：核酸及蛋白質分析

課程：分子生物學

高等生物技術與實驗
	1
	12,000
	12,000
	
	
	(

	資本門
	高壓滅菌釜
	功能：小型器皿滅菌之用
	2
	80,000
	160,000
	
	
	(

	資本門
	桌上型離心機
	功能：細胞及菌體樣品離心之用
	1
	320,000
	320,000
	
	
	(

	資本門
	高速離心機
	功能：細胞及菌體樣品離心之用
	1
	500,000
	500,000
	
	
	(

	資本門
	超高速離心機
	功能：核酸純化

課程：分子生物學


高等生物技術與實驗
	1
	1,580,000
	1,580,000
	
	
	(

	資本門
	聚合酵素反應器
	功能：大量複製DNA

課程：分子生物學


高等生物技術與實驗
	1
	250,000
	250,000
	
	
	(

	經常門
	專家指導費
	功能：校外飼養小黑蚊專家蒞校指導
	48
	1800
	86,400
	
	(
	

	經常門
	委外核酸定序
	課程：生物技術學

　　　分子生物學

　　　進階微生物
	1000
	300
	300,000
	
	(
	

	經常門
	實驗室常規藥品與耗材
	細項：微生物培養基、抗體、酵素、玻璃器皿、化學試劑、有機溶液等

課程：細胞培養技術

生物技術學

　　　分子生物學

　　　進階微生物
	1批
	80,000
	80,000
	
	(
	

	經常門
	資料檢索、教具製作、文具、郵電耗材
	細項：文獻資料檢索、教材教具製作文具、郵電等

課程：生物資訊學

　　　細胞培養技術

生物技術學

　　　分子生物學

　　　進階微生物
	1批
	15,000
	15,000
	
	(
	

	經常門
	細胞培養耗材
	細項：細胞株、血清、培養基、二氧化氮、液氮、吸管等耗材

課程：細胞培養技術

生物技術學

　　　進階微生物
	1批
	150,000
	150,000
	
	(
	

	經常門
	網頁設計費及電腦使用相關耗材
	功能功能： 

課程：


	1
	71,790
	71,790
	
	(
	

	經常門
	兼任助理碩士級
	功能：程式程計
	1
	8,000
	96,000
	
	(
	

	總經費： 
	3,721,190元

	教育部補助資本門：
	2,922,000元

	學  校補助經常門：
	799,190元，佔21 %


子計畫二

台灣鋏蠓分子分類標記鑑定分析及病原攜帶之研究

一、子計畫二簡介

近年來『小黑蚊』在台灣地區猖獗，對居民造成莫大之困擾，尤以台中、南投、花蓮、新竹、彰化、嘉義、台南等地較為嚴重。小黑蚊正式名稱為台灣鋏蠓Forcipomyia (Lasiohelea) taiwana (Shiraki)，屬於雙翅目 (Diptera)，蠓科(Ceratopogonidae)，鋏蠓屬(Forcipomyia)，蠛蠓亞屬(Lasiohelea)，日本昆蟲學家 Shiraki於1913年首先在台灣台中縣發現，並以新種命名。目前因城鄉發展與氣候演變等因素之影響，自北到南從台北縣至台南縣都有台灣鋏蠓的報告。

目前台灣鋏蠓主要基於其生活史中各期之外表型態之特性來分類。針對與其他亞屬和非吸血蠓類間之差異，需依賴卵、幼蟲和蛹等幼期型態來鑑定。尤其是在蠛蠓亞屬(Lasiohelea)內各種類之成蟲間外型差異非常微細，更需輔以各蟲期之型態特徵(莊益源，1994)。因此在執行生態調查時，成蟲常常無法提供足夠分類訊息，而需花費更多人力搜尋其幼蟲。而台灣鋏蠓所屬之蠛蠓亞屬內在台灣地區已知有24種(連日清,1987)。近來因為分子生物技術之快速發展，已有許多依賴物種DNA序列不同差異度的特性所發展出的分子鑑定方法。因此，若能有系統地分析鋏蠓屬(Forcipomyia)或蠛蠓亞屬(Lasiohelea)內蠓類的特定DNA區域的序列，將提供鑑定檢測試劑發展之基礎資訊。因為只需成蟲標本採集，可信賴且具專一性的快速檢測試劑的發展與利用，將有利未來台灣蛺蠓等之生態調查與防治效果調查。

近二十年，分子分類學(Molecular Phylogeny)因DNA定序等分子生物技術之成熟而成為分類學中之鑑定方法之一。分子分類法提供了以基因體序列或蛋白質胺基酸序列變異差別為基礎之客觀標準，可以彌補傳統基於型態分類遇到外表差異程度微小時需依賴主觀判別之困擾。分子分類標記因其對於細胞生長功能之重要性及其在基因體上之位置而產生不同程度的變異，在演化時以不同速度累積變異。因此，在分類的不同層級上需利用具不同程度差異的標記。例如分類上較接近的物種之分析多利用累積差異速度較快的序列，如粒線體DNA之片段。

目前在基因庫內，已鍵入的蠓科(Ceratopogonidae)類的分子分類資料仍十分缺乏。Beckenbach等分析了蠓科中14種蟲之粒線體DNA上的cytochrome oxidase subunit 2 (Cox2)基因，試圖將Culicoides屬中種類作分子分類；其中報導了Forcipomyia屬第一且唯一的DNA序列(Forcipomyia cilipes)。而粒線體的Cox基因已被廣泛地利用在屬內不同品種的區分。

目前在台灣所發現的蠓類中僅台灣鋏蠓與三地鋏蠓兩種確定會叮吸人血。造成被叮咬的部位產生癢痛、出現紅腫，嚴重亦會產生過敏反應。就目前台灣相關研究指出，台灣鋏蠓未曾傳播任何疾病。但在福建和廣東早期的少數研究中，曾於自然界捕獲的臺灣鋏蠓體內分離出日本腦炎病毒(吳皎如和吳樹吟,1957)，但該蠓是否可作傳播媒介，尚有待證實。另外，蠓類可能傳播絲蟲中的常現絲蟲與歐氏絲蟲，絲蟲（filaria）是由吸血性節肢動物所傳播的寄生性線蟲。常現絲蟲可感染胸腔、腹腔，但無明顯症狀。而歐氏絲蟲可感染腹腔，也無明顯致病性。目前已知蠓類可作為多種人畜寄生蟲的媒介和可攜帶20餘種與人畜有關的病毒(葉炳輝,人體寄生蟲學; 1983)。但在台灣，蠓類與人體疾病的關係，尚無相關研究發表。

二、子計畫二目標

(一)台灣鋏蠓分子分類標記序列鑑定
(二)台灣地區鋏蠓小種(biotype)的演化關係分析
(三)台灣地區台灣鋏蠓攜帶疾病原菌篩選
(四)台灣地區台灣鋏蠓攜帶疾病原菌分離與動物實驗

三、子計畫二重點特色

本計劃所建立的台灣蠓類DNA序列及ＰＣＲ引子設計，將提供未來建立一快速、可信賴的台灣蠓類之分子生物鑑別系統，提供將來生態調查、防治成效調查之有用工具。

四、子計畫二配合措施

(一) 設施規劃

1. 硬體設施

進行台灣鋏蠓分子分標記分析以及病原菌篩選時必須使用之設施包括: 無菌操作檯、RNA操作檯、聚合酶鏈反應儀、桌上型高速離心機、紫外線照射燈、DNA電泳裝置、照像系統、低溫冷凍櫃、高溫高壓滅菌鍋、分光光度儀、自動定序儀。

進行病原菌之分離與鋏蠓可攜帶特定病原菌之動物實驗分析必須使用之設施包括: 生物安全等級P2實驗操作檯、微生物培養箱、細胞培養箱、正立式光學顯微鏡、倒立式螢光顯微鏡、恆溫水浴槽、冷凍離心機。

2. 軟體設施

保留序列分析與核酸引子之設計，包括巨分子資料庫體(GCG)、快速序列搜尋分析系統(Vector NTI)、核酸定序軟體..等。 

(二) 課程規劃

此計劃將包含學生實習與教學二大部份，故預計開設之課程如下:

1. 生物資訊學

2. 生物技術學

3. 細胞培養技術與原理

4. 進階微生物學 (含病毒學、寄生蟲學)

5. 分子生物學

(三) 內容規劃

PCR方法的發展，使利用極少量的特定物種樣品的基因體擴大以進行序列分析成為可能。我們主要將利用文獻中所發表之昆蟲類共有之專一序列及各種主要病原之專一引子擴大檢體中之基因體，進行序列鑑定與分析。

1. 台灣鋏蠓分子分類標記序列鑑定 

我們首先以大坑地區台灣鋏蠓檢體為主，鑑定分析其重要分子標記序列，以提供基因庫中上罕有的鋏蠓類之DNA序列資訊，並與基因庫中其他蠓類之序列比較。主要將先選定分析已被廣泛利用的粒線體DNA區域(如Cox1與Cox2)及核內基因體中的RNA基因區。利用已發表PCR引子將這些區域放大，進行序列分析。並與基因庫中之已知序列，利用生物資訊軟體進行分子分類分析。將結果與先前以形態為基礎之分類比較。

2. 台灣地區鋏蠓小種(biotype)的演化關係分析

此外，目前台灣地區台灣鋏蠓的分布廣泛，因此我們進一步將蒐集台灣各地台灣鋏蠓小種，鑑定其上項中已建立的分子標記序列，鍵入基因庫中，利用生物資訊軟體進行分子分類分析，試圖找到各小種的特定標記區域，以試圖分析各小種間的演化關係。以利台灣鋏蒙小種在台灣地區之生態分布與未來擴散之追蹤。

3. 台灣地區台灣鋏蠓攜帶疾病原菌篩選
病原菌之篩選將分二階段進行，第一階段將以生物資訊學方式，分析常見節肢動物攜帶病原菌之保留序列，設計其退化性核酸引子，以進行聚合酶鏈反應(PCR)或反轉錄-聚合酶鏈反應(RT-PCR)，若有結果產生將進行DNA定序分析，以確定病原菌種類。
4. 台灣地區台灣鋏蠓攜帶疾病原菌分離與動物實驗
病原菌之篩選在第二階段將進行病原菌之分離與鋏蠓可攜帶特定病原菌之動物實驗分析。嚐試以適當動物細胞將病源菌自鋏蠓上分離並培養擴大。擴大後，再利用適當模型動物進行致病性分析。

(四) 使用規劃

本計劃所規劃之儀器，將可提供全校師生之共同使用，故將編寫標準操作手冊(SOP)與建製網路學習環境，以多媒體呈現多元化之學習方法。

(五) 管理規劃

參與的師資將提供使用者必要之訓練與協助，並做為儀器之管理者與監督者，以確保儀器之正常使用。

五、子計畫二預期成果
(一)本計劃所得台灣鋏蠓DNA序列將提供基因庫中鋏蠓屬(Forcipomya)第二筆資料，更是蠛蠓亞屬之第一筆資料。將提供台灣鋏蠓分子演化分類基本資料，並與傳統型態分類學比較。
(二)本計劃所建立的台灣各地台灣鋏蠓小種DNA序列，可馬上用來分析小種間演化關系。可作為將來建立一快速、可信賴的台灣蠓類之分子生物鑑別系統之基礎資料，提供將來生態調查、防治成效調查時可利用的工具，尤其是在鋏蠓屬、甚至蠛蠓亞屬之間的辨別。
(三)台灣鋏蠓會吸人血，因此有攜帶/傳染重要動物病原的可能性。本計劃結果若在台灣鋏蠓體內偵測到病原，則大幅增加了台灣鋏蠓在人類或動物公共衛生上的地位。整個衛生系統將需投入更多心力，進一步分析在台灣鋏蠓體內的病原是否會在其體內增殖，是否能再將體內病原引入下一個叮咬的受害者體內而引起疾病等重要議題。即使初期沒有篩選到任合病原菌，在病原篩選系統建立後，我們將可長期調查台中大坑地區台灣鋏蠓的疾病傳播潛力。

六、子計畫二經費需求
	類別(資本門/經常門)
	設備名稱

(中/英文)
	配合教學之說明

(使用功能及課程名稱)
	數量
	單價
	總　價

(新台幣)
	經費來源
	現有設備

	
	
	
	
	
	
	教育部

補助
	學校補助
	

	資本門
	聚合酶鏈反應器
	功能：大量複製DNA

課程：分子生物學


生物技術學
	2
	300,000
	600,000
	
	
	(

	資本門
	UV看片箱
	功能：核酸分析

課程：分子生物學

生物技術學

進階微生物
	2
	40,000
	80,000
	
	
	(

	資本門
	高壓滅菌釜(大)
	功能：小型器皿滅菌之用
	1
	80,000
	80,000
	
	
	(

	資本門
	照像系統
	功能：核酸分析

課程：分子生物學

生物技術學

進階微生物
	1
	400,000
	400,000
	
	
	(

	資本門
	桌上型冷凍離心機
	功能：細胞及菌體樣品離心之用
	1
	320,000
	320,000
	
	
	(

	資本門
	倒立螢光顯微鏡
	功能：細胞培養、病原菌螢光分析

課程：細胞培養技術

生物技術學

　　　進階微生物
	1
	950,000
	950,000
	(
	
	

	資本門
	恆溫振盪培養箱
	功能：微生物培養

課程：進階微生物
	　1
	100,000
	100,000
	
	
	(

	資本門
	細胞培養箱
	功能：細胞培養

課程：細胞培養技術
	1
	240,000
	240,000
	(
	
	

	經常門
	細胞培養耗材
	細項：細胞株、血清、培養基、二氧化氮、液氮、吸管等耗材

課程：細胞培養技術

生物技術學

　　　進階微生物
	1批
	150,000
	150,000
	
	(
	

	經常門
	實驗室常規藥品與耗材
	細項：微生物培養基、抗體、酵素、玻璃器皿、化學試劑、有機溶液等

課程：細胞培養技術

生物技術學

　　　分子生物學

　　　進階微生物
	1批
	80,000
	80,000
	
	(
	

	經常門
	資料檢索、教具製作、文具、郵電耗材
	細項：文獻資料檢索、教材教具製作文具、郵電等

課程：生物資訊學

　　　細胞培養技術

生物技術學

　　　分子生物學

　　　進階微生物
	1批
	15,000
	15,000
	
	(
	

	經常門
	PCR Primer
	課程：生物技術學

　　　分子生物學

　　　進階微生物
	50對 
	2000
	100,000
	
	(
	

	經常門
	定序 (Sequencing)
	課程：生物技術學

　　　分子生物學

　　　進階微生物
	500條
	300
	150,000
	
	(
	

	經常門
	差旅費 (檢體採集)
	課程：生物技術學

　　　分子流行病學

　　　進階微生物
	20

人次
	1000
	20,000
	
	(
	

	總經費： 
	1,705,000元

	教育部補助資本門：
	1,190,000元

	學  校補助經常門：
	515,000元，佔30 %


子計畫三

台灣鋏蠓唾腺體cDNA基因庫之建構及過敏原之研究與教學
1、 子計畫三簡介

台灣鋏蠓 (Forcipomyia taiwana)，俗稱小黑蚊，在台灣主要分佈於台中、屏東、花蓮等縣市，其中在台中地區主要分佈於大坑風景區，造成本校師生及大坑地區居民極為困擾的蚊蟲病媒，此蟲個體微小，幼蟲孳生源分佈廣泛，在防制上不易。此外，由於雌蠓嗜吸人血，又喜好在白天成群活動，當數量多時，在二十分鐘內便可誘集到八百隻雌蠓；雌蠓在叮咬人體時常常不易察覺，叮咬後往往導致奇癢無比，形成紅腫多日不消，體質特異者，會引起相當嚴重的過敏反應，而受叮咬者也會因為抓癢極易造成病原菌二次感染之情形，往往需要就醫治療，因此，嚴重影響台中縣市居民之健康及大坑休閒觀光等經濟產業。


由於雌蠓叮咬人體後所導致的過敏反應相當激烈，有別於一般蚊蟲的叮咬，因此，針對其過敏原及引發人體過敏反應機制的研究，不論在學術上及臨床上均有極高的價值。已知現今世界各國對於昆蟲之分子生物與臨床生化的研究，主分為兩大分向，一為以果蠅 (fruit fly) 為模式動物 (model animal)，進行完整基因體序列之解碼，並結合傳統與現代分子遺傳學之突變種誘導、篩選及定性，藉以研究有關生物體發育、分化及訊息傳遞 (signal transduction) 等等機制之探討，二為針對引起人類疾病相關的病原性昆蟲之研究，如塵蹣過敏原之篩選、特性分析及其免疫減敏療法之研究，另外在瘧疾方面之研究中，已知除了針對瘧原蟲本身基因體與抗藥性之研究外，有關瘧蚊唾液腺分子生物之研究更成為對抗瘧疾中相當重要的課題。

然而截至目前台灣有關小黑蚊之研究仍不多，主要仍偏重於生物分類、生態調查、飼育及防制為主，探討其原因為小黑蚊之實驗室內飼育困難，且田間之捕捉又常限於季節性因素之影響，導致沒有足夠的小黑蚊蟲體來供作研究之用。所幸目前中興大學昆蟲系研究團隊已能在實驗室內成功飼育與繁殖小黑蚊，因此，本重點特色計畫將與中興大學昆蟲系研究團隊合作，以提供本研究所需之小黑蚊，進行屬於本校環境生物科技之重點特色計畫。

    因此，本計畫將以瘧蚊唾液腺體之研究為範本，進行小黑蚊唾液腺全長cDNA基因庫之建立，同時參考目前在GenBank中已知的昆蟲過敏原基因，進行小黑蚊過敏原基因之選殖，此外，我們將開發乳酸桿菌為表現技術平台進行過敏原之表現，除進行其分子特性分析外，並利用天竺鼠做為模式動物，探討口服表現過敏原之乳酸桿菌後的免疫減敏療效，確定具有顯著療效後，再尋求以發酵技術進行表現過敏原之乳酸桿菌的量產最適化條件探討。整個研究將以中興大學昆蟲系及本校相關師資組成研究團隊，並著重於學生之教學，使參與本研究之學生能從中獲得有關基因體學、生物體蛋白質性過敏原之分析、過敏原分子特性分析、過敏原與免疫效應分析、利用乳酸桿菌表現過敏原之技術、過敏原免疫減敏療效分析及發酵量產技術等知識，使學生畢業後將具有一技之長，可立即投入生物科技職場，提升學生就業競爭力。此外，本研究之成果將可結合中部科學園區，吸引相關廠商及生物科技研發單位共同參與，建立產學合作模式，以真正落實以實務為本之技職教育精神。

二、子計畫三目標

(1) 由public domain進行昆蟲過敏原基因庫資料之建構

(二) 建立小黑蚊唾腺體全長cDNA基因庫及其蛋白質資料庫，並從中進行過敏原基因之選殖

(三) 教導學生如何利用乳酸桿菌作為生物體蛋白質性過敏原之表現技術平台

(四) 教導學生如何以分子生物技術進行生物體蛋白質性過敏原之分子特性分析

(五) 建立生物體蛋白質性過敏原免疫減敏療法之模式動物

(六) 教導學生完整生物體蛋白質性過敏原免疫減敏療法原理所需相關課程

(七) 建立乳酸桿菌表現生物體蛋白質性過敏原之量產技術

(八) 建立建教與產學合作模式，吸引廠商共同參與本研究，提供學生實習之機會

三、子計畫三重點特色

本計畫主要從小黑蚊的唾腺體cDNA基因庫之建構與過敏原之分析為主，其中所應用的各種分子生物學技術，將可同時作為教授學生之教材，使學生從中獲得有關基因體學、蛋白質體學及生物資訊學等一系列完整的生物技術理論與實務訓練，而所研究之成果除了可提供未來小黑蚊之防治與免疫過敏療法之應用外，並可結合生物科技產業建立長期夥伴關係，以真正落實技職教育以實務訓練之基本精神。

四、子計畫三配合措施

(一) 設施規劃



1. 硬體設施

結合本校研發中心相關儀器，如凍結乾燥機、超高速離心機、蛋白質濃縮儀、實驗動物室等等設施，建立本校蛋白質量產、純化技術平台。



2. 軟體設施

結合本校電算中心，進行基因庫建立與分析能力之生物資訊系統。

(二) 課程及建教合作與實習規劃

成立生物科技教育學程，開設有關免疫學、生物技術學、分子生物學、基因體學、蛋白質體學、生物資訊學、實驗動物學等等課程並配合相關實驗。「建立中台產學與建教合作機制」-----建立學生實習、產業訓練的環境與機會：與國內相關研發廠商合作，一方面，以本計畫為基礎，吸引廠商與本校合作，提供學生實習與參訪機會，併入學程中間實驗部分，以期為學生與產業界建立良好的培育機制。其中例如：國內以塵蹣與減敏療法為產品研發重點的「景岳生技」以及以peptide 與單株抗體為技術核心的「創生生技」乃至於基因體研發及免疫疫苗、抗體研發、生產的生技公司，如：「賽亞生技」、「華星生技」以及「國光生技」等公司，皆是可試著聯絡、聯盟，成為本計畫相關合作的廠商。另一方面，藉由產業界的合作與力量，將計畫中研發成果，以技轉或授權等方式，進行生產與販售，以期在將來能以「計畫養計畫」，建立從研發到生產的完整流程，充分達到自給自足、永續經營的效果，並可完成技職院校培養產業人才的目標。

(三) 內容規劃

計畫中以台灣鋏蠓的唾腺或其唾腺所在的胸節為材料，進行整體稱為唾腺體(silanome)的研究，其中包括研究mRNA分子種類的轉錄體(transcriptome)及蛋白質體(proteome)的研究，整個過程如流程圖所示。



(四) 使用規劃

本計畫所規劃之儀器，將可提供全校師生之共同使用，故將編寫標準操作手冊(SOP)，以多媒體呈現多元化之學習方法。

(五) 管理規劃

參與的師資將提供使用者必要之訓練與協助，並做為儀器之管理者，以確保儀器之正常使用，並定期舉辦相關儀器操作說明與保養。

五、子計畫三預期成果

(一)建立小黑蚊唾腺全長cDNA基因庫之基本架構。

(二)建立小黑蚊唾腺蛋白質種類資料庫之基本架構。

(三)從cDNA及蛋白質基因庫中篩選小黑蚊唾腺過敏原基因，合併GenBank及其他國內外public domain database 中的過敏原基因，架構醫用昆蟲學的過敏原資料庫。成為中台生技教學與研發的特色，凸顯學校於國內外的學術教學、研究地位。

(四)建構小黑蚊唾腺過敏原基因表現系統，大量表現蛋白質，一方面提供學生學習如何純化與分析蛋白質的環境與課程，二方面提供校內外關於過敏原生化基礎研究的材料，最後並可藉由於醫院臨床合作，申請並進行減敏療法的測試。

(五)建立中台「昆蟲過敏原」生物資訊網頁與資料庫，與世界上各資料庫產生連結與資訊交換，逐步合作與擴充，以成為國內過敏反應資訊中心為目標。

(六)增強校內生物科技學程課程，如：生物化學、分子生物學、生物技術以及新增相關課程如：生物資訊學、蛋白質化學、基因庫建構、基因體學(genomics)以及蛋白質體(proteomics)等課程之教學與實習的內容與環境。
(七)培養具備蛋白質性過敏原分析技術及其基因選殖專長之人才，並應用乳酸桿菌進行過敏原之表現及建立動物模式，進行減敏療法之測試，最後以發酵槽進行過敏原之量產，以探討表現過敏原之最適化條件。這些技術與實作將可提供學生學習有關過敏原與免疫機制之關係，以及如何應用生物技術提升傳統發酵技術之經濟價值。所培育之學生畢業後，將可立即投入生物科技就業市場。

六、子計畫三經費需求
	類別(資本門/經常門)
	設備名稱

(中/英文)
	配合教學之說明

(使用功能及課程名稱)
	數量
	單價
	總　價

(新台幣)
	經費來源
	現有設備

	
	
	
	
	
	
	教育部

補助
	學校補助
	

	資本門
	超高速離心機
	功能：核酸及蛋白質分析

課程：生物基因體學

蛋白質體學

生物技術原理與實驗
	1
	1,580,000
	1580,000
	
	
	(

	資本門
	凍結乾燥機
	功能：蛋白質分析

課程：蛋白質體學

生物技術原理與實驗
	1
	980,000
	980,000
	
	
	(

	資本門
	恆溫振盪培養箱
	功能：微生物培養


	3
	150,000
	450,000
	
	
	(

	資本門
	DNA聚合脢連鎖反應器(PCR)
	功能：增殖DNA樣品

課程：分子生物學


生物技術原理與實驗
	2
	250,000
	500,000
	
	
	(

	資本門
	蛋白質等電點分析系統
	功能：蛋白分析

課程：蛋白質體學

生物技術原理與實驗
	1
	1,000,000
	1,000,000
	
	
	(

	資本門
	多波長掃瞄式吸光度測定儀
	功能：核酸、蛋白質

      濃度測定

課程：生物化學

分子生物學


生物技術原理與實驗

      蛋白質化學
	1
	320,000
	320,000
	
	
	(

	資本門
	蛋白質純化系統及管柱等附件
	功能：蛋白質純化與分析

課程：蛋白質體學

生物技術原理與實驗
	1
	1,730,000
	1,730,000
	(
	
	

	資本門
	震盪混合器
	功能：核酸及蛋白質分析

課程：分子生物學

生物技術原理與實驗
	4
	12,000
	48,000
	(
	
	

	資本門
	倒立式解剖顯微鏡
	功能：微小生物體器官解剖

課程：分子生物學

      蛋白質體學
	2
	250,000
	500,000
	(
	
	

	資本門
	多片式蛋白質電泳系統
	功能：蛋白質分析

課程：分子生物學

      蛋白質體學
	1
	300,000
	300,000
	(
	
	

	資本門
	96孔轉印器
	
	1
	60,000
	60,000
	(
	
	

	資本門
	震盪器
	
	2
	12,000
	24,000
	(
	
	

	資本門
	電動吸管
	
	1
	25,000
	25,000
	(
	
	

	資本門
	半濕式轉漬器
	
	1
	58,000
	58,000
	(
	
	

	資本門
	低溫自動微量取樣系統
	
	1
	600,000
	600,000
	(
	
	

	資本門
	HPLC微量幫浦(自動偵測系統)
	
	1
	200,000
	200,000
	(
	
	

	資本門
	HPLC資料系統
	
	1
	50,000
	50,000
	(
	
	

	資本門
	高通量核酸連鎖反應器
	
	1
	630,000
	630,000
	(
	
	

	資本門
	離心機轉子及附件( 15 c.c )
	
	4
	3,200
	12,800
	(
	
	

	資本門
	醱酵槽
	
	1
	460,000
	460,000
	(
	
	

	資本門
	高壓滅菌器
	
	1
	150,000
	150,000
	(
	
	

	資本門
	-80℃冰櫃
	
	1
	220,000
	220,000
	(
	
	

	資本門
	-20℃冰櫃
	
	1
	45,420
	45,420
	(
	
	

	經常門
	Pellicon XL 50 Polyethersulfone Biomax-5, -8, -10, -30, -50, 100, -300, -500
	功能：蛋白質純化及分析

課程：蛋白質體學


生物技術原理與實驗
	9
	9,000
	75,000
	
	(
	

	經常門
	DNA定序費用

（含藥品及儀器使用費）
	功能：cDNA基因定序工作

課程：分子生物學


生物技術原理與實驗
	300
	300
	90,000
	
	(
	


	經常門
	細胞培養耗材
	細項：細胞株、血清、培養基、二氧化氮、液氮、吸管等耗材

課程：細胞培養技術

生物技術學

　　　進階微生物
	1批
	150,000
	150,000
	
	(
	

	經常門
	實驗室常規藥品與耗材
	細項：微生物培養基、抗體、酵素、玻璃器皿、化學試劑、有機溶液等

課程：細胞培養技術

生物技術學

　　　分子生物學

　　　進階微生物
	1批
	80,000
	80,000
	
	(
	

	經常門
	資料檢索、教具製作、文具、郵電耗材
	細項：文獻資料檢索、教材教具製作文具、郵電等

課程：生物資訊學

　　　細胞培養技術

生物技術學

　　　分子生物學

　　　進階微生物
	1批
	20,000
	20,000
	
	(
	

	總經費： 
	5,528,220元

	教育部補助資本門：
	5,113,220元

	學  校補助經常門：
	415,000元，佔8 %


子計畫四

台灣鋏蠓防治之衛生教育宣導對增進社區健康成效評估

－以中台醫護技術學院之校園社區健康為例

6、 子計畫四簡介

台灣鋏蠓俗稱小黑蚊，幼蟲喜孳生場所以遮陰度較高的濕潤疏鬆土壤如樹林、竹林下腐質土最高，樹蔭或半遮蔭下具有青苔之土表次之。住家以排水溝壁、花盆、圍牆壁上、屋簷下皆有幼蟲的存在。成蟲則以灌木林及雜草堆裡居多。

台灣鋏蠓的危害地區已由以往較為偏僻的鄉鎮，漸漸向都市擴散。中台醫護技術學院地處台中市北屯郊區，在大坑風景線上，位於頭嵙峰之觀音山下，週邊多為竹林樹林圍繞，亦屬於小黑蚊危害猖獗地區每每餘炎熱的六、七月間，經常群體攻擊在校師生之人體裸露部位，吸血危害期間常不自覺，待發覺時被叮咬之處造成搔癢、丘疹等不適症狀，部位擦拭防蚊藥膏或唾液，效果亦不佳，嚴重影響教職員工上班情緒及學生之上課情緒。對整個中台校園生活環境有負面的影響，校園內對小黑蚊之防治工作是刻不容緩的事。
依公共衛生傳染病防治原理，了解宿主、病原體、環境三者之互動機轉是很重要的。雖然小黑蚊至目前為止並未發現有傳染疾病之報告，但共叮咬人體（宿主）致出現不適症狀，極為困擾健康之生活，故應了解小黑蚊之生活史及在社區群眾體中發生流行機轉。另外藉由分析性流行病為找出喜歡叮咬宿主之特質，從中訂定具體之防護措施。有關「環境」因子之部分，如何杜絕小黑蚊孳生源之環境，維護中台校園健康有品質的生活環境。從以上三個象限來做小黑蚊之防治，可以訂定出具體可行之防護措施。學生可以從實際的學習環境中，體會出困擾健康之小黑蚊問題，並從習得之傳染病防治理論中分析出具體導因，並訂定有效防制措施。

以社區為導向的發展，是近年來台灣社會的趨勢，社區健康總體營造在全台灣各社區蓬勃發展中。「社區」可以是一群居住在同一特定區域的人，如台中市北屯區的居民；亦或是有相同個人或環境特質的一群人之群聚體（aggregate），如中台醫護技術學院校園內全體教職員及學生。一個健康的社區乃指社區內民眾對社區有極高的認同感；能主動的善用社區所有的資源透過辨識、分析、組織有效解決問題，滿足社區需要。而「社區健康評估」是用心的去看、聽、聞來收集社區的資料，探究社區具備的能力與問題，以獲得正確完整的資料，做為健康服務需求診斷及研擬與執行社區健康照護計劃之參考。因此本子計劃旨在以中台醫護技術學院校園為一社區的範圍，以全體教職員及學生為對象，進行完整之社區健康評估並探索困擾校園師生多年的小黑蚊問題，提出有效防治措施，並評值其成效。

      學生可學習之具體內容：

1.以校園為群聚體之「社區健康評估方法」。

2.流行病學調查及生物統計分析能力發展。

3.衛生教育對小黑蚊危害防治之具體措施及成效評估方法。

4.調查性研究方法之訓練。

二、子計畫四目標

    本計畫希望透過社區健康評估課程訓練與流行病學課程為基礎，對於中台這個學校社區之住民進行小黑蚊之危害的流行病學調查，輔以社區健康照護所需相關課程相關知識，以社區健康照護評估課程針對嚴重影響中台校園師生多年的小黑蚊問題進行實務演練，主要目標如下： 

（一）教導學生完整之社區健康照護所需相關課程，目前本校已有相關的

基礎課程：電腦概論與實習（2學分）、醫療關懷（2學分）、社會學（2學分）、生物統計（2學分）

專業課程：護理專業導論（2學分）、微生物免疫學及實驗（4學分）

             社區衛生護理學及實習（6學分）、流行病學（2學分）

             內外科護理學（7學分）、公共衛生學 (2學分)

（二）教導學生以社區評估之技巧分析中台醫護技術學院全體師生為群眾體之社區健康評估，在評估一個社區時，需要同時收集客觀及主觀資料，通常以六種方式來收集：擋風玻璃式的調查（windshield survey）、重要人物訪談、參與性觀察、社會指標（social indicators）、社區調查（social survey）、民意團體過程。社區健康評估內容以三大方向來進行評估：地理環境特性、人口群體特性、社會系統。三大方向收集內涵：

1.地理環境特性：社區界限、範圍、醫療保健服務的地點、自然環境特性、氣候、動植物分布、人為環境。

2.人口群體特性：人口數量、人口密度、人口組成、人口成長趨勢及流動率、

人口健康狀況、社區發展史。

3.社會系統：

（1）保健系統：衛生機構的種類與功能、衛生人力資源、衛生經費來源、轉借制度。

（2）福利系統：福利措施之內容及其申請條件、社區中之社會福利機構、社區民眾使用社區福利資源之種類與其看法。

（3）教育系統：正規教育機構、非正規教育機構、文教措施。

（4）經濟系統：職業類別、收入狀況、貧戶比率。

（5）政治系統：正式與非正式領導人、社團、組織架構。

（6）娛樂系統：公共休閒設施、私立休閑娛樂設施。

（7）宗教系統：社區居民的生活方式、價值觀、健康行為。

（8）溝通系統：大眾傳播媒體、其他傳播媒體、正式與非正式的溝通管道。

（9）安全與運輸系統：保護性服務機關、居民主要使用之交通工具及對運輸系統的利用情形、滿意度如何、有無合適的無障礙空間。

經由收集社區健康的相關資料，進行診斷，排定解決社區問題的優先順序並擬出可行計劃。

（三）教導學生以「台灣鋏蠓之防治」策劃防治衛教計畫並探討群聚體對小黑蚊防治之知識、態度、行為的具體成效，並以生物統計方式分析；首先以調查式研究探討小黑蚊對中台全體教職員工及學生的困擾情形及程度。接著策劃一小時有關小黑蚊防治的衛教課程，全校教職員工及學生抽樣參與，並施予有關「小黑蚊防治」衛教在知識、態度、行為上前測及後測，以偵測施予衛教之具體成效。

（四）建立一套有系統以「台灣鋏蠓之防治」為例之社區健康評估之標準，以為未來學院層級之社區衛生護理實習常模，學生能實際運用軟、硬體設施於真正實習的社區中。本子計劃可以讓學生從實務中習得專業技能，評估是以校園生活環境為主，對象是全校教職員工及學生。運用問卷調查、人物訪談、參與性觀察等方式，運用電腦教室之軟體作資料分析；另外運用衛教室的軟、硬設施皆可成為本校護理系學院層級二技、四技學生在社區衛生護理實習時做社區評估之資源教室，讓學生在專業訓練中，良好的軟硬體設備下可以更發揮其內在潛能，在未來就業市場上更具信心。

三、子計畫四重點特色

    本研究之重點特色如下：

（一）首度以「台灣鋏蠓之防治」為例，建立之社區健康評估之標準。

（二）以「台灣鋏蠓危害之流行病學調查」，將課程與實務調查合一。

（三）探討社區群聚體對小黑蚊防治之知識、態度、行為的具體成效調查。

（四）訓練學生能運用問卷調查、人物訪談、參與性觀察等方式，並運用電腦教室之軟體進行資料分析。
四、子計畫四配合措施

為執行本計畫需有設施規則、課程規劃、使用規則及管理規則等配合事項：

（一）設施規則

1.硬體設施

資料蒐集：電腦、網路設施

基礎訓練：電腦教室、30台電腦、30套電腦置放桌、70張椅子、單槍投影機及螢幕

介入措施：衛教製作室及衛教室、單槍投影機及螢幕、6台電腦（VCD、DVD）、6張長條桌、70張椅子

2.軟體設施：

資料分析：Spss軟體、Statisics軟體、生物統計、虛擬社區軟體、各式衛教媒體電腦軟體

（二）課程規劃

1.社區衛生護理學

2.流行病學

3.統計學

4.環境衛生

（三）使用規則

1.電腦教室30台-可供學生兩人一台運用網路及軟體進行社區評估

2.衛教製作室及衛教室-共6張討論桌及6台電腦 

（四）管理規則

訂定管理規則與標準操作程序，開放供全校學院層級社區衛生護理系師生使用；並擬定產學合作計劃與規則，與學界合作，並可代為訓練專業人員。
五、子計畫四預期成果
（一）藉由探索社區中實際問題：台灣鋏蠓之防治，從中可以習得傳染病防治原理及流行病學相關知識，並策劃具體之防治衛教措施可得知社區中民眾知識、態度、行為之改變情形。

（二）培養具備社區健康評估之專業人才，提供社區健康照護的就業市場之所需。從整體社區健康評估的實作教學，可以讓學生學習如何收集社區的資料，探究社區具備的能力與問題，以獲得正確完整的資料，做為健康服務需求疹隊及研擬與執行社區健康照護計劃之參考。

（三）養成具備能運用有系統之社區健康評估能力，以維護健康的社區之專業人才

（四）建立本校結合社區發展社區衛生護理之教學特色。

六、子計畫四經費需求

	類別(資本門/經常門)
	設備名稱

(中/英文)
	配合教學之說明

(使用功能及課程名稱)
	數量
	單價
	總　價

(新台幣)
	經費來源
	現有設備

	
	
	
	
	
	
	教育部

補助
	學校補助
	

	資本門
	個人電腦（含VCD、DVD）LEMEL LMIC3A1-P2 
	功能：查詢資料及資料統計

課程：社區衛生護理學、生物統計、流行病學
	6
	55,000
	330,000
	(
	
	

	資本門
	筆記型電腦

（華碩ASUS Compaq）
	功能：戶外資料收集及資料統計

課程：社區衛生護理學、生物統計、流行病學
	1
	65,000
	65,000
	(
	
	

	資本門
	電腦置放桌

（60×48×76櫸木）
	功能：電腦及資料置放

課程：社區衛生護理學、生物統計、流行病學
	6
	800
	4,800
	(
	
	

	資本門
	單槍投影機panasonicPT-L78OU
	功能：課程說明發表使用

課程：社區衛生護理學、生物統計、流行病學
	2
	119,000
	238,000
	(
	
	

	資本門
	投影螢幕 

（80×84吋正方形


	功能：課程說明發表使用

課程：社區衛生護理學、生物統計、流行病學
	2
	13,000
	26,000
	(
	
	

	資本門
	雷射印表機

（HP-5100 A3LE）


	功能：列印資料

課程：社區衛生護理學、生物統計、流行病學
	2
	45,000
	90,000
	(
	
	

	資本門
	華碩5232燒錄器
	功能：拷貝資料使用

課程：社區衛生護理學、生物統計、流行病學
	6
	1,700
	10,200
	
	
	(

	資本門
	椅子

（44×50×78㎝）
	功能：課程使用乘坐

課程：社區衛生護理學、生物統計、流行病學
	140
	350
	49,000
	(
	
	

	資本門
	置物櫃

（89.2×30

×178㎝）
	功能：置放物品、文件

課程：社區衛生護理學、生物統計、流行病學
	12
	2,415
	28,980
	(
	
	

	資本門
	長條桌

（折合式180×90×74㎝）
	功能：課程討論使用

課程：社區衛生護理學、生物統計、流行病學
	6
	2,000
	12,000
	(
	
	

	資本門
	講桌

（3.5尺）
	功能：課程說明發表使用

課程：社區衛生護理學、生物統計、流行病學
	2
	6,500
	13,000
	(
	
	

	資本門
	冷氣機
	功能：調整室內空調

課程：社區衛生護理學、生物統計學、流行病學
	4
	30,000
	120,000
	
	
	(

	資本門
	Spss軟體
	功能：課程資料統計使用

課程：社區衛生護理學、生物統計學
	1
	550,000
	550,000
	
	
	(

	資本門
	Statisics軟體
	功能：課程資料統計使用

課程：社區衛生護理學、生物統計學
	6
	68,000
	408,000
	(
	
	

	經常門
	海報常規耗材
	功能：課程報告、發表及說明使用

課程：社區衛生護理學、生物統計學
	1
	50,000
	50,000
	
	(
	

	經常門
	問卷調查與禮品費
	細項：問卷與禮品

課程：公共衛生學


	1批
	60,000
	60,000
	
	(
	

	經常門
	資料檢索與文具
	
	1
	20,000
	20,000
	
	(
	

	經常門
	專家諮詢費
	問卷效度及衛教手冊諮詢
	4
	2,000
	8,000
	
	(
	

	經常門
	臨時工資
	執行調查問卷
	10
	5,000
	50,000
	
	(
	

	總經費： 
	1,452,780元

	教育部補助資本門：
	1,264,780元

	學  校補助經常門：
	188,000元，佔13%


子計畫五

台灣鋏蠓之生物防治—有效殺蟲蘇力菌之篩選與蘇力菌毒蛋白基因之選殖

一、子計畫五簡介

台灣鋏蠓（小黑蚊）屬於雙翅目 (Diptera)，蠓科 (Ceratopogonidae)，鋏蠓屬 (Forcipomyia)，鋏蠓亞屬 (Lasiohelea)。其成蟲主要分布在臺灣中、南部及東部地區。其中以花蓮秀林、壽豐、瑞穗，台中市大坑、台中縣太平及霧峰、南投縣集集、名間、鹿谷及竹山，彰化、嘉義、台南等地最為嚴重。更有甚者，小黑蚊的危害地區已由以往較為偏僻的鄉鎮，漸漸向都市擴散。
近年來本校所在地的台中市大坑地區深受小黑蚊之危害，除了嚴重干擾本校師生及附近居民的日常作息外，亦對遊客造成極大的困擾，影響當地觀光產業之發展，造成經濟土莫大的損失。最近，環保署已將大坑、民政、民德、東山、部子等五里列為「小黑蚊防治示範區」，為防治大坑小黑蚊投入大量人力與物力，可見其重要性。

小黑蚊以藍綠藻為主要食物。根據中興大學昆蟲系唐立正教授的經驗，若以藍綠藻Anabaena sp. CH3飼育幼蟲，已可於實驗室中成功地進行繼代培養三代。而導致近年來大坑地區小黑蚊數量迅速增多的原因，主要即在於休閒農業提倡有機栽培，增加其幼蟲食物來源藍綠藻之數量。

藍綠藻既為小黑蚊的主要食物，在臺中大坑地區，清除藍綠藻己成為防冶小黑蚊的最重要手段。然而，藍綠藻活力旺盛，繁殖力強，只要有水分與日光，便能滋長，重新提供予小黑蚊豐富的食物。 此外，藍綠藻具有強大的光合作用能力與固氮能力，對自然界氮與碳的循環有其重要角色，與森林有類似的功能，將其清除與砍伐森林無異。 因此，尋求其他有效的防治方法，例如施用蘇力菌或育成能專一殺死小黑蚊的藍綠藻等而對人畜與環境均無害者，供生物防治之用等，實有迫切的需要。

蘇力菌 (Bacillus thuringiensis,簡稱Bt) 為好氣性的革蘭氏陽性細菌，最早被發現能產生殺蟲晶體蛋白 (insecticidal crystal proteins, ICP) 之後，商品化而用於蟲害之防治已超過五十年之久。由於Bt能專一殺死標的昆蟲，對人畜與環境均無害，因而沿用至今，歷久不衰。由不同品系的Bt所產生的ICP種類繁多，例如Cry1主要殺死鱗翅目，Cry2主要殺死鱗翅目與雙翅目，Cry3主要殺死鞘翅目，而Cry4只能殺死雙翅目昆蟲。 Bt殺死昆蟲的機制為其ICP進入標的昆蟲之後，即為昆蟲的消化液中的蛋白酶切割為二，其中大段者對昆蟲造成毒害，導致中腸麻痺、厭食等症狀。 小黑蚊屬於雙翅目，其消化系統與已知能被Cry4殺死的雙翅目昆蟲之消化系統應屬類似，因此若尋得能產生Cry4的Bt，即有可能用於小黑蚊的防治。 

在Bt的cry 基因轉殖方面報告很多。曾有以色列人將之轉入藍綠藻供蚊子之防治。防治小里蚊則未見有報告。此外，中興大學分生所陳良築教授曾將Bt之cry1基因轉移入植物及植物表生菌Erwinia herbicola，供防治小菜蛾之用。

根據中興大學昆蟲系唐立正教授的實驗，顯示以商品Bt能部分殺死小黑蚊，但效果不夠好。 據申請人的推測其可能原因至少有二，一為所選用Bt或非有效品系，二為Bt本身不符合小黑蚊之攝食習性。 因此，倘若前者所推論屬實，則申請人認為如果重新篩選Bt，並經評估，也許可以找到適合的品系。 但若後者為正確的原因，則將Bt之CIP基因選殖於藍綠藻，然後將基因重組之藍綠藻用以殺死小黑蚊，應屬可行。 基於以上之敘述，申請人乃擬於本子計畫中進行兩項工作：一為將申請人以前在台灣自行分離的40餘株Bt菌株予以測試其殺死小黑蚊的能力。 二為就能殺死小黑蚊的Bt菌株鑑定其CIP的種別 (例如是否為Cry4)，然後將其cry基因選殖於藍綠藻Anabaena sp. CH3，並測試其殺死小黑蚊的能力。

倘若在該40餘株Bt之中，無法找到具殺死小黑蚊能力的菌株，則申請人將(重新自土壤中分離新Bt菌株，(向菌種中心購買能產生Cry4之Bt菌株，或(根據Database中已有cry4之DNA序列，設計引子，直接以(所分離之菌株進行PCR擴增cry4基因，供選殖之用。

以上所述研究屬於新生物科技領域，所需理論背景及研究方法包含微生物學、生物化學、分子生物學、遺傳工程技術、生物資訊學等。 因此，可以配合本子計畫之執行，開設此等課程。 本子計畫之研究成果將包括(可能獲得新分離的Bt菌株，(成功構築具殺死雙翅目昆蟲的藍綠藻之基因重組菌株，(技術/產品之轉移，以及(發表論文於國際水準之期刊。 而在人員之教育訓練上，則在開設新生物科技領域之課程供大學部學生及研究生修習之外，參與的人員均將獲得良好的新生物科技的訓練。 

7、 子計畫五之目標

(一)獲得防治小黑蚊之菌株，並予以商品化。
(二)發表國際水準之論文。
(三)對參與砟研究工作之人員施以良好的新生物科技訓練。
(四)與其他子計劃共同建構完整之新生物科技教學體系，使修課的學生得以理論與實務結合。

8、 子計畫五之重點特色

(一)生物材料具地區特色以及能解決地區性的特有問題。

(二)研究結果兼具學術性與實用性。

(三)研究與教學並重，二者並充分結合。

9、 子計畫五之配合措施

(一)設施規劃

1. 硬體設施

本校在八十九年開始設立學術研究中心，已投入二千餘萬元，設置實驗室及購買儀器設備，目前已粗具規模。 倘若本重點特色計畫獲得通過，則所申請之經費，部分將用於儀器之増購，則硬體設施將更為充實，足以支持本計畫之執行。

2.軟體設施
目前，圖書、期刊及網路資源均已容易取得，不致造成困難。

(二)課程規劃

子計畫五之研究性質屬於新生物科技領域，所需理論背景及研究方法包含微生物學、生物化學、分子生物學、遺傳工程技術、生物資訊學等。 因此，可以配合本子計畫之執行，開授此等課程。

(三)內容規劃

1.已洽妥唐立正教授就小黑蚊之捕捉、飼養及處理給予協助，立並隨時給予建議。
2.中興大學分生所陳良築教授曾將Bt之cry1基因轉移入植物及植物表生菌Erwinia herbicola。測試的結果顯示，二者都具有防治小菜蛾的效果。陳教授同意隨時提供建議，使本子計劃進行更為順利。

五、 子計畫五之預期成果
(一)獲得新分離、而能殺死小黑蚊的Bt菌株。
(二)構築成能殺死小里蚊的藍綠藻之基因重組菌株。

(三)技術/產品之轉移。

(四)發表論文於國際水準之期刊。

(五)開授新生物科技領域課程供大學部學生及研究生修習，提昇學生的素質。

(六)參與的人員將獲得良好的新生物科技的訓練。 

六、子計畫五經費需求
	類別(資本門/經常門)
	設備名稱

(中/英文)
	配合教學之說明

(使用功能及課程名稱)
	數量
	單價
	總　價

(新台幣)
	經費來源
	現有設備

	
	
	
	
	
	
	教育部

補助
	學校補助
	

	經常門
	資料檢索、教具製作、文具、郵電耗材
	細項：文獻資料檢索、教材教具製作文具、郵電等

課程：生物資訊學

　　　細胞培養技術

生物技術學

　　　分子生物學

　　　進階微生物
	1批
	20,000
	20,000
	
	(
	

	經常門
	細胞培養耗材
	細項：細胞株、血清、培養基、二氧化氮、液氮、吸管等耗材

課程：細胞培養技術

生物技術學

　　　進階微生物
	1批
	150,000
	150,000
	
	(
	

	經常門
	實驗室常規藥品與耗材
	細項：微生物培養基、抗體、酵素、玻璃器皿、化學試劑、有機溶液等

課程：細胞培養技術

生物技術學

　　　分子生物學

　　　進階微生物
	1批
	80,000
	80,000
	
	(
	

	總經費： 
	250,000元

	教育部補助資本門：
	0元

	學  校補助經常門：
	250,000元，佔100 %


附錄B











本計畫實驗室空間配置圖

附錄C

計畫主持人簡歷
一、 基本資料     


	中文姓名
	曾義雄
	英文姓名
	  Tseng Yi-Hsiung

	
	
	
	(Last Name)   (First Name)  (Middle Name)

	國   籍
	中華民國
	性   別
	男
	出生日期
	1943 年 11 月 24 日

	聯絡/住宅地址
	(((((  406台中市中臺醫護技術學院健康科學群

	聯絡電話
	 (公) (04) 2285-1885                    (宅) (04) 2262-6684

	傳真號碼
	 (04) 2287-4879


二、 主要學歷  
	畢/肄業學校
	國   別
	主修學門系所
	學位
	起迄年月

	中興大學
	中華民國
	植物學系
	學士
	1963/09~1967/06

	私立中國文化大學
	中華民國
	農學研究所
	碩士
	1968/09~1970/06

	北卡羅萊納州立大學
	美國
	微生物學系
	博士
	1972/09~1975/12


三、 現職及與專長相關之經歷 

	服務機關
	服務部門/系所
	職稱
	起迄年月

	現職：中臺醫護技術學院
	健康科學群
	教授兼召集人
	2003/08~

	經歷：
	
	
	

	臺中健康暨管理學院
	生物資訊所/研發中心
	所長/主任
	2002/08~2003/04

	中正大學
	化學系/分子生物所籌備處
	教授/召集人
	2000/02~2000/07

	中興大學
	分子生物學研究所
	教授
	1994/08~2003/07

	中興大學
	分子生物學研究所
	教授兼生命科學院長
	1995/08~1998/07

	中興大學
	分子生物學研究所
	教授兼所長
	1990/08~1995/07

	中興大學
	遺傳工程中心
	教授兼主任
	1984/08~1990/07

	中興大學
	植物學系
	教授
	1982/08~1994/07

	中興大學
	植物學系
	副教授
	1976/02~1982/07

	中興大學
	植物學系
	講師
	1970/08~1976/01

	北卡羅萊納州立大學
	微生物學系
	博士後研究員
	1975/01~1975/12


四、 曾講授課程
	1. 微生物學
	2. 生物技術
	3. 生物化學
	


五、 論文著作(SCI) (1999 1.1 迄今)
	A. Journal Papers (打*為SCI paper，**為Review article)

	1.* Tseng , Y.-H., K.-T. Choy, C.-H. Hung, N.-T. Lin, J.-Y. Liu, C.-H. Lou, B.-Y. Yang, F.-S. Wen, S.-F. Weng and J.-R. Wu. (1999).  Chromosome map of Xanthomonas campestris pv. campestris 17 with locations of genes involved in xanthan gum synthesis and yellow pigmentation. J. Bacteriol. 181:117-125.

	2.* Weng, S.-F., C.-Y. Chen, Y.-S. Lee, J.-W. Lin, Y.-H. Tseng. (1999).  Identification of a novel (-lactamase produced by Xanthomonas campestris, a phytopathogenic bacterium. Antimicrob. Agents Chemother. 43:1792-1797.

	3.* Lin, N.-T., T.-J. Liu, T.-C. Lee, B.-Y. You, M.-H. Yang, F.-S. Wen and Y.-H. Tseng. (1999).  The adsorption protein genes of Xanthomonas campestris filamentous phages determining host specificity. J. Bacteriol. 181:2465-2471.

	4.* Wu, L.-T. and Y.-H. Tseng. (2000).  Characterization of the lncW cryptic plasimid pXV2 from Xanthomonas campestris pv. vesicatoria. Plasmid 44:163-172.

	5.* Lai, J.-Y., C.-F. Huang, Y.-H. Tseng and M.-T. Yang. (2000).  Sequence and molecular analysis of the rpoA cluster genes from Xanthomonas campestris pv. campestris.  Biochem. Biophys. Acta. 1492:553-559. 

	6.* Lee, T.-C., S.-T. Chen, M.-C. Lee, C.-M. Chang, C.-H. Chen, S.-F. Weng and Y.-H. Tseng (2001).  The early stages of filamentous phage (Lf infection require the host transcription factor, Clp. J. Mol. Microbiol. Biotech. 3:471-481.

	7.* Liu, T.-J., B.–Y. You, T.-T., Tseng, N.-T. Lin, M.-T., Yang and Y.-H. Tseng. (2001).  Adsorption protein of filamentous bacteriophage (Xo from Xanthomonas oryzae. Bot. Bull. Acad. Sinica. 42:193-199.

	8.* Lin, N.-T., R.-Y Chang, S.-J. Lee and Y.-H. Tseng. (2001).  Plasmids carrying fragments of filamentous phage (Lf RF DNA can be integrated into host chromosome via site-specific integration and homologous recombination. Mol. Gen. Genet. 266:425-435.

	9.* Weng, S.-F., P.-M. Tai, C.-H. Yang, C.-D. Wu, W.-J. Tsai, J.-W. Lin and Y.-H. Tseng. (2001).  Characterization of stress-responsive genes, hrcA-grpE-dnaK-dnaJ, from phytopathogenic Xanthomonas campestris. Arch. Microbiol. 176:121-128.

	10.* Lee, T.-C., M.-C. Lee, C.-H. Hung, S.-F. Weng and Y-H. Tseng. (2001). Sequence, transcriptional analysis and chromosomal location of the Xanthomonas campestris pv. campestris uvrB gene. J. Mol. Microbiol. Biotech. 3:519-528.

	11.** Yen, M.–R., K. T. Harley, Y.–H. Tseng and M. H. Saier Jr. (2001). Phylogenetic and structural analysis of the Oxa1 family of protein translocases. FEMS Microbiol. Lett. 204:223-231.

	12.* Yen, M.–R., Y.–H. Tseng and M. H. Saier Jr. (2001).  Maize Yellow Stripe1, an iron-phytosiderophore uptake transporter, is a member of the oligopeptide transporter (OPT) family. Microbiology. 147:2881-2883.

	13.* Chang, K.–W., S.–F. Weng, and Y.–H. Tseng. (2001).  UDP-glucose dehydrogenase gene of Xanthomonas campestris is required for virulence. Biochem. Biophys. Res. Commun. 287:550-555.

	14.*Hung, C. –H., H. –C. Wu and Y.-H. Tseng. (2002).  Mutation in xanA gene of Xanthomonas campestris required for synthesis of xanthan and lipopolysaccharide drastically reduces the efficiency of bacteriophage (L7 adsorption. Biochem. Biophys. Res. Commun. 291:338-343.

	15.* Yen, M. –R., Y. –H. Tseng, P. Simic, H. Sahm, L. Eggeling and M. H. Saier Jr. (2002).  The ubiquitous ThrE family of putative transmembrane amino acid efflux transporters. Res. Microbiol. 153:19-25.

	16.** Yen, M. –R., Y. –H. Tseng, E. H. Nguyen, L. F. Wu and M. H. Saier Jr. (2002). Sequence and phylogenetic analyses of the twin arginine targeting (Tat) protein export system. Arch. Microbiol. 177:441-450. 

	17.** Yen, M. –R., C. R. Peabody, Y. Zhai, Y. –H. Tseng and M. H. Saier Jr. (2002). Protein-translocating outer membrane porins of gram-negative bacteria. Biochim. Biophys. Acta. 1562:6-31. 

	18.* Yen, M.-R., N.-T. Lin, C.-H. Hung, K.-T. Choy, S.-F. Weng and Y.–H. Tseng (2002).  oriC region and replication termination site, dif, of Xanthomonas campestris 17 chromosome. Appl. Environ. Microbiol. 68:2924-2933.

	19.* Hsiao, Y.–M. and Y.–H. Tseng. (2002).  Transcription of Xanthomonas campestris prt1 gene coding for protease 1 increases during stationary phase and requires global transcription factor Clp. Biochem. Biophys. Res. Commun. 295:43-49.

	20.* Yang, T.–C., G.–H. Wu and Y.–H. Tseng. (2002).  Isolation of a Xanthomonas campestris strain with elevated -galactosidase activity for direct use of lactose in xanthan gum production. Lett. Appl. Microbiol. 35:375-379.

	21.* Hung, C.-H., C.-F. Yang, C.-Y. Yang and Y.-H. Tseng. (2003).  Involvement of tonB-exbBD1D2 operon in infection of Xanthomonas campestris phage L7. Biochem. Biophys. Res. Commun. 302:878-884.

	22.** Pivetti, C. D., M. –R. Yen, S. Miller, W. Busch, Y. –H. Tseng, I. R. Booth, and M. H. Saier, Jr. (2003).  Two families of mechanosensitive channel proteins.                         Microbiol Mol Biol Rev. 67:66-85.

	23.* Lee, M.-C., S.-F. Weng and Y.-H. Tseng. (2003).  Flagellin Gene fliC of 

Xanthomonas campestris Is Upregulated by Transcription Factor Clp. Biochem. Biophys. Res. Commun. 307:647-652.

	24.* Weng, S.-F, J.-W Lin, C.-H Chen, Y.-Y Chen, Y.-H. Tseng and Y.-H. Tseng. (2003).  Constitutive expression of a chromosomal class A (BJM group 2) -lactamase in Xanthomonas campestris. Antimicrob. Agents Chemother. 48:209-215.

	25.* Lee, Y.-S., C.-Y. Yang, C.-H Lu and Y.-H. Tseng. (2003).  Molecular epidemiology of Bordetella pertussis isolated in Taiwan, 1992-1997. Microbiol. Immun. 47:903-909.

	26.* Yang, T.-C, R.-M. Hu, Y.-M. Hsiao, S.-F. Weng and Y.-H. Tseng. (2004).  Molecular genetic analysis of potential (-galactosidase genes in Xanthomonas campestris. J. Mol. Microbiol. Biotech. (In press).

	

	B. Conference Proceedings

	1. 曾義雄 (2000).  台灣生命科學教育之沿革。 2000兩岸三地生命科學教育研討會論文集。 東吳大學彙編, 13-19頁.。

	2. 曾義雄 (2000). Biosynthesis of xanthan gum, an exopolysaccharide, in plant pathogenic Xanthomonas campestris. 2001生物科技研討會及成果發表。 中山大學彙編, 98-103 頁.

	3. 曾義雄 (2001). Comparative genomics suggests horizontal gene transfer between Xanthomonas campestris and Xylella fastidiosa mediated by filamentous phages. 2001東華大學分子生物科技研討會，東華大學編, 48-53 頁.



	7. Lin, N.-T., M.-R. Yen and Y.-H. Tseng (2001). Characterization of the dif –like site of Xanthomonas campestris. Abstr. Amer. Soc. Microbiol. 101st Gen. Meet. p478.

	8. Tseng, Y. –H., N.-T. Lin, Y.–W. Ke, M.–R. Yen, M.–C. L, T.–C. Lee and M.–Y. Hsiao. (2001).  Filamentous phages from Xanthomonas require type IV pili for infection. 2001 Evergreen International Phage Biology Meeting. poster 19.   

	9. Hung, C-H., N.-T. Lin, C.-F. Yang and Y.-H. Tseng. (2002).  Requirement of tonB-exb operon for infection of Xanthomonas campestris phage L7. Abstr. Amer. Soc. Microbiol. 102nd. Gen. Meet. p.301.

	10. Lin, N.-T., C.-Y. Yeh, J.-H. Luo, and Y.-H. Tseng. (2003). Molecular typing, biofilm formation, and methicillin-resistance of Staphylococcus aureus clinical isolates from eastern Taiwan. Abstr. Amer. Soc. Microbiol. 103rd Gen. Meet. p


1、 基本資料　　　　　　　　　　　　　　　　
	中文姓名
	盧政雄
	英文姓名
	Lu Cheng-hsiung

	
	
	
	(Last Name)  (First Name)  (Middle Name)

	國籍
	中 華 民 國
	性別
	■男 □女
	出生日期
	1940年 08 月 02日

	聯絡地址
	406台中市北屯區子里子巷11號

中台醫護技術學院

	聯絡電話
	(公).04-22391647-6910   04-22394403
	(宅).04-24369808

	傳真號碼
	04-22395474
	E-MAIL
	chlu@chtai.ctc.edu.tw


2、 主要學歷 
	畢／肄業學校
	國別
	主修學門系所
	學位
	起訖年月(西元年/月)

	喬治華盛頓大學 醫學院
	 美 國
	微生物學及免疫學
	博士
	1988至1991

	喬治華盛頓大學 醫學院
	 美 國
	微生物學
	碩士
	1982至1984

	台北醫學院
	中華民國
	藥學
	學士
	1961至1965

	
	
	
	
	　   /   至　   /　 


3、 現職及與專長相關之經歷 

	服務機關
	服務部門／系所
	職稱
	起訖年月(西元年/月)

	現職：中台醫護技術學院
	學術研究發展中心
	主 任
	2001/02

	
	
	
	

	經歷： 
	
	
	

	衛生署疾病管制局
	細菌性疾病組
	 組 長
	 1999.7至2001.1 

	衛生署預防醫學研究所
	生物製劑研究檢定組
	研究員兼組長
	 1975.7至1999.6 

	台灣省血清疫苗研究製造所
	生物製劑檢定組
	技師.主任
	 1966.11至1975.6 

	衛生署疾病管制局
	細菌性疾病組
	 組 長
	 1999.7至2001.1 


四、曾教授課程 
	1. 微生物學及免疫學
	2. 生物製劑學
	3. 藥學
	4. 


　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　
五、論文著述：
	期   刊   論   文

	1. Lu, C. H., C. J. Lee, and P. Kinds. 1994. Immune responsesof young mice to pneumococcal type 9V polysaccharide-tetanus toxoid conjugate. Infect. Immun. 62:2754-2760.

	2. Ju, C. L., G. C. Sheu, Y. Cheng, and C. H. Lu. 1997. Production and purification of Bordetella pertussis toxin. Chinese J. Microbiol. Immunol. 30:72-83

	3. Sheu, G. C., Y. -Y. P. Wo, and C. H. Lu. 1997. Preparation and characterization of pertussis toxin subunits. Chinese J. Microbiol. Immunol. 30:182-193.

	4. Wo, Y.-Y. P., D. S. Sheu, and C. H. Lu. 1998. Using sodium vanadate as a shortcut following alkaline phosphatase cleavage. BioTechniques. 25:350-352.   (SCI). 

	5. Chiu, S. C., Y. Y. P. Wo, and C. H. Lu. 1999. Three-component ligation efficiency analysis using prokaryotic green fluorescent protein expression vector.
Anal. Biochem. 276:108-110. (SCI)

	6. Wo, Y-Y. P. , S.C. Chiu, and C. H. Lu. 1999. Mutation analysis of pertussis toxin promotor. J. Microbiol. Immunol. Infect. 32:163-172. 

	7. Lee, C.J., L.H. Lee, C.H. Lu, and A. Wu. 2001.  Bacterial polysaccharides as vaccine-immunity and chemical characterization. In  Adv. Exp. Med. Biol. Volume 491 The molecular immunology of complex carbohydrates-2. Albert M. 
Wu, ed., pp. 453-472. Plenum publishing. (SCI)

	8. Sheu, G. C., Y. Y. P. WO, S. M. Yao, F. Y. Chou, T. C. Hsu, C. L. Ju, Y. F. Cheng, S. N. Chang, and C. H. Lu. 2001. Characteristics and potency of an acellular pertussis vaccine composed of pertusis toxin, filamentous hemagglutinin, and pertactin. J. Microbiol. Immunol. Infect. 34:243-251.

	9. Lin, C. H., T. K. Wang, C. L. Lee, T. M. Pan, J. L. Tsai, S. I. Ho, and C. H. Lu. 2001. Molecular epidemiology of newly emerged V. cholerae O139 in Taiwan. J. Food and Drug Analysis. 9:224-231.

	10. Lee Y. S., C. Y. Yang, C. H. Lu, and Y. H. Tseng. 2003. Molecular Epidemiology of Bordetella pertussis Isolated in Taiwan, 1992-1997. Microbiol. Immunol. 47(12) accepted.


　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　
六、近三年內核定及申請中之研究計畫：
	計　畫　名　稱
（本會補助者請註明編號）
	計畫內擔任之工作
	
起迄年月
	補助或委託機構
	申請(核定)情形

	疫苗研發群體計畫第一子計畫非細胞性百日咳疫苗
	主持人
	85/07-88/06
	國衛院
	已執行

	百日咳外膜蛋白(pertactin)之生物學及免疫學研究
	主持人
	87/07-88/06
	衛生署
	已執行

	一個特殊百日咳毒性因子基因調節蛋白之研究
	協同主持人
	88/08-89/07
	國科會
	已執行

	台灣地區百日咳菌株抗原變異性與市售疫苗之保護力研究
	主持人
	88/07-89/12
	衛生署
	已執行

	B型腦膜炎球菌之分子免疫學研究
	協同主持人
	90/02-90/12
	衛生署
	已執行

	多醣體之純化與生物學性質之研究
	主持人
	90/08-91/07
	國科會
	已執行

	多醣體之純化與生物學性質研究
	主持人
	92/01-92/12
	校內計畫
	已執行

	老年人對肺炎多醣體疫苗之抗體免疫反應
	主持人
	92/08-93/07
	國科會
	執行中

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	


一、基本資料　　　　　　　　　　　　　　　　
	中文姓名
	
陳永福

	英文姓名
	Chen Yung-Fu

	
	
	
	(Last Name)  (First Name)  (Middle Name)

	國籍
	中華民國
	性別
	▓男 □女
	出生日期
	1962 年09月15 日

	聯絡地址
	□□□□□

台中縣大里市永大街265巷56弄2號

	聯絡電話
	(公). (04) 2239-1647 ext.6400
	(宅).(04) 2406-4325

	傳真號碼
	(04) 2239-5970
	E-MAIL
	yfchen@chtai.ctc.edu.tw


3、 主要學歷。
	畢／肄業學校
	國別
	主修學門系所
	學位
	起訖年月(西元年/月)

	University of Missouri
	美國
	Computer Engineering
	碩士
	1988 / 08 至 1990 / 5

	國立成功大學
	中華民國
	醫學工程研究所
	博士
	1996 / 09 至 2001 / 01


4、 現職及與專長相關之經歷 

	服務機關
	服務部門／系所
	職稱
	起訖年月

	現職： 
	
	
	

	中臺醫護技術學院
	資訊管理系
	副教授
	2000.02 ~ Present

	中臺醫護技術學院
	電算中心
	主任
	2002.08 ~ Present

	經歷：
	
	
	

	友信行有限公司
	X光診斷技術部
	工程師
	1985.10-1988.06

	美商伊頓有限公司
	離子植入系統部
	系統工程師
	1990.08-1991.07

	宏碁電腦公司
	個人電腦事業群研發部
	專案工程師
	1991.07-1992.08

	中臺醫護技術學院
	放射技術系暨資訊管理系
	講師
	1992.08-2000.01

	私立中臺醫護技術學院
	電算中心
	主任
	1994.08-1995.07

	美國賓州州立大學
	醫學工程系超音波研究室
	訪問研究員
	2000.02-2000.09

	Rutgers University
	醫學工程系視覺實驗室
	訪問學者
	2003.07-2003.09


四、曾講授課程
	1. 醫學工程
	2. 資訊工程
	3. 電機工程
	4. 資訊科學


五、論文著述
1. Tainsong Chen, Yung-Fu Chen, Chun-Hsien Lin, and Tzu-Tung Tsai (1998; Vol 26, Num 6): Quantification analysis for saccadic eye movements. Annals of Biomedical Engineering. pp1065-1071. (SCI Journal) 

Note: This paper was cited by the textbook titled “Biomedical signal processing and signal modeling” authored by Eugene N. Bruce, published by John Wiley & Sons 2001.

2. Yung-Fu Chen, Tainsong Chen, Tzu-Tung Tsai, and Hsu-Hong Huang (1999,June;Vol 11): Performance evaluation of visual fixation. Biomedical Engineering- Application, Basis & Communications. pp121-127. (EI Journal)

3. Tainsong Chen, Yung-Fu Chen, and Tzu-Tung Tsai (1999, June; Vol 11): Skewness analysis of antisaccadic eye movements. Biomedical Engineering- Application, Basis & Communications. pp113-120. (EI Journal)

4. Yung-Fu Chen, Tainsong Chen, Tzu-Tung Tsai (1999, Vol 21): Analysis of volition latency on antisaccadic eye movements. Med Eng Phy. pp556-562. (SCI Journal)

5. Yung-Fu Chen, Hsuan-Hung Lin, Tainsong Chen, Tzu-Tung Tsai, I-Fen Shih (2002, Apr; Vol 14). The peak velocity and skewness relationship for the reflexive saccades. Biomedical Engineering- Application, Basis & Communications. pp71-80. (EI Journal)

6. Yung-Fu Chen, Tainsong Chen, Hsuan-Hung Lin, Tzu-Tung Tsai, Kuo-Hsien Huang. Quantitative description of saccadic dynamics: application of a rational power function. Submitted to Comp Biol Med.
7. Hsien-Hung Lin, Yung-Fu Chen, Tainsong Chen (2004). Temporal Analysis of Reflexive Saccades. Submitted to Biomedical Engineering- Application, Basis & Communications.
8. Chan Y-K, Liau D-L, Chen Y-F, Wu H-C, and Chu Y-P (2004). A Minute Lossy and Lossless Method for 2D-Gel Images Compression. Submitted to Comp Biol Med.
六、近三年內執行及申請中之研究計畫

	計畫名稱
	補助或委託機構
	起訖年月
	申請(執行)情形
	經費
	計畫內擔任的工作

	中長期調適作用對跳視及非共軛凝視眼球運動之影響
	行政院國家科學委員會
	2004/08 至 2005/07
	申請中
	
	主持人

	台中市民俗公園台灣民俗文物館之數位典藏(2)
	行政院國家科學委員會
	2004/04 至 2005/03
	申請中
	
	主持人

	網路多媒體設計班
	行政院勞委會職訓局
	2004/05至 2004/11
	申請中
	
	主持人

	網際網路資料庫設計班
	行政院勞委會職訓局
	2004/05至 2004/12
	執行中
	2,212,380
	主持人

	跳視眼球運動之時域和頻域分析以及其驅動信號成份分解
	行政院國家科學委員會
	2003/08 至 2004/07
	執行中
	467,000
	主持人

	自動齒模製造系統
	行政院國家科學委員會
	2003/06 至 2004/05
	執行中
	558,000
	主持人

	大學及技專校院辦理就業學(課)程-數位學習設計學程
	行政院勞委會職訓局
	2003/09 至 2004/08
	執行中
	382,400
	主持人

	台中市民俗公園之數位典藏(1)
	台中市文化局
	2003/11 至 2004/05
	執行中
	860,000
	共同主持人

	教育部通訊教育科技改善計劃－醫學資訊傳輸
	教育部
	2003/01至 2003/12
	已結案
	900,000
	協同研究人員

	跳視眼球運動之模型探討及量化分析
	行政院國家科學委員會
	2002/08 至 2003/07
	已結案
	630,000
	主持人

	九二一震災災區在職勞工進修訓練-休閒產業導覽行銷班
	行政院勞委會職訓局
	2003/10 至 2003/12
	已結案
	421,600
	主持人

	九二一震災災區在職勞工進修訓練-社區網頁設計應用班
	行政院勞委會職訓局
	2003/05 至 2003/08
	已結案
	421,600
	主持人


一、基本資料

	中文姓名
	林靜瑩
	英文姓名
	Jing-Ying Lin

	
	
	
	(Last Name)  (First Name)  (Middle Name)

	國籍
	中華民國
	性別
	□男■女
	出生日期
	1967 年 2 月 20日

	聯絡地址
	□□□□□

台中市西區忠仁街151巷11號

	聯絡電話
	(公)0422391647-6361.
	(宅/手機).0913980159

	傳真號碼
	04-22395474
	E-MAIL
	Jylin020@ms21.hinet.net


二、主要學歷
	學校名稱
	國別
	主修學門系所
	學位
	起訖年月(西元年/月)

	東海大學
	中華民國
	生物學系
	學士
	1985 / 09 至1989 /06  

	陽明大學
	中華民國
	生理學研究所
	碩士
	1989 / 09 至1991 /06 

	陽明大學
	中華民國
	生理學研究所
	博士
	1991 / 09 至1995 /06 

	
	
	
	
	　   /   至　   /　 


三、現職及與專長相關之經歷
	服務機構
	服務部門／系所
	職稱
	起訖年月(西元年/月)

	現職：中台醫護技術學院 
	通識教育中心生理學科
	副教授
	1995 / 08  

	
	
	
	

	經歷：中台醫護技術學院
	醫事技術系
	副教授
	1995 / 08 至2000 /08 

	
	
	
	　   /   至　   /　 

	
	
	
	　   /   至　   /　 

	
	
	
	　   /   至　   /　 

	
	
	
	　   /   至　   /　 


四、曾講授課程
	1. 生理學
	2. 神經生化學
	3. 分析化學
	4. 普通生物學


五、論文著述：
1. Lin JY, Pan JT (1999) Single-unit activity of dorsomedial arcuate neurons and diurnal changes of tuberoinfundibular dopaminergic neuron activity in female rats with neonatal monosodium glutamate treatment. Brain Research Bulletin 48:103-108. (SCI), NSC87-2314-B-166-003, 1997.8-1998.7.

　　　　　　　　　　　　　　　     　　　　　　　　     　
   2. Lin JY, Yen SH, Shieh KR, Liang SL, Pan JT (2000) Dopamine and 7-OH-DPAT may act on D3 receptors to inhibit tuberoinfundibular dopaminergic neurons. Brain Research Bulletin 52:567-572. (SCI)
 3. Lin JY, Chung SY, Cheng FC (2002) Effects of magnesium sulfate on energy metabolites and glutamate in the cortex during focal cerebral ischemia and reperfusion in the gerbil monitored by a dual-probe microdialysis technique. Life Sciences 71:801-811. (SCI)

 4. Chung SY, Wang MF, Lin JY, Lin MC, Cheng FC (2003) Effect of one week treatment with Ginkgo biloba extract (Egb 761) on ischemia-induced infarct volume in gerbils. The American Journal of Chinese Medicine 31:533-542.
六、近三年內執行及申請中之研究計畫：
	計　畫　名　稱

	計畫內擔任之工作
	起迄年月
	補助或委託機構
	申請(執行)情形

	安非他命對中前額葉皮質區神經元活性之影響 (NSC88-2314-B-166-001)
	計畫主持人
	1998.8-1999.7
	國家科學委員會
	已結案

	合併硫酸鎂 ﹑FK506與低溫處理對沙鼠局部性腦中風之神經保護機轉 (NSC90-2320-B-166-001)
	計畫主持人
	2001.8-2002.7
	國家科學委員會
	已結案

	利用微透析-AA分析技術探討腦中風老鼠鎂離子與能量代謝物濃度之動態變化 (NSC92-2113-M-166-002)
	計畫主持人
	2003.8-2004.7
	國家科學委員會
	執行中

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	


　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　  　　
一、基本資料　　　　　　　　　　　　　　　　
	中文姓名
	王祥光
	英文姓名
	Wang, Shyang-Guang

	
	
	
	(Last Name)  (First Name)  (Middle Name)

	國籍
	中華民國
	性別
	V男 □女
	出生日期
	1965年01月16日

	聯絡地址
	□□□□台中市北屯區406廍子里廍子巷十一號，中台醫護技術學院學術研究發展中心



	聯絡電話
	(公).04-2239-1647  x6917
	(宅).0939861747

	傳真號碼
	04-2239-5474
	E-MAIL
	asean.wang@msa.hinet.net


二、主要學歷
	畢／肄業學校
	國別
	主修學門系所
	學位
	起訖年月(西元年/月)

	University of Southern California School of Medicine
	USA
	Physiology and Biophysics
	Ph.D.
	1992/09至1997/12

	
	
	
	
	　   /   至　   /　 

	
	
	
	
	　   /   至　   /　 

	
	
	
	
	　   /   至　   /　 


三、現職及與專長相關之經歷 

	服務機關
	服務部門／系所
	職稱
	起訖年月(西元年/月)

	現職：中台醫護技術學院
	學術研究發展中心
	助理教授
	2003/02~至今

	
	
	
	

	經歷：唐誠生技製藥股份有限公司(Subsidiary of Tanox)
	Ｒ＆Ｄ
	研究員/

Group leader
	2000/06至2002/12

	財團法人國家衛生研究院
	分子與基因醫學研究組
	博士後研究員
	1998/01至2000/06


四、曾講授課程 
	1. 生理學
	2. 生物技術
	3. 蛋白質化學
	4. 分子生物學


　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　
五、論文著述：
1. S.-G. Wang, RA Farley. 1998 Nov. Valine 904, tyrosine 898, and cysteine 908 in Na,K-ATPase alpha subunits are important for assembly with beta subunits. J Biol Chem. 6;273(45):29400-5. (SCI)
2. RA Farely, Schreiber, S., S.-G. Wang, and G. Scheiner-Bobis. 2001 Jan. A hybrid between Na+,K+-ATPase and H+,K+-ATPase is sensitive to palytoxin, ouabain, and SCH 28080. J Biol Chem 26;276(4):2608-15. (SCI)
六、近三年內執行及申請中之研究計畫：
	計　畫　名　稱

	計畫內擔任之工作
	起迄年月
	補助或委託機構
	申請(執行)情形

	Ste20蛋白質和退化性腦神經疾病可能關連性的研究
(92-2312-B-166-001-)
	主持人
	92年09月~93年07月
	行政院國家科學委員會
	執行中

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	


　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　
一、基本資料　　　　　　　　　　　　　　　　
	中文姓名
	陳錦杏
	英文姓名
	Chen Chin-Hsing

	
	
	
	(Last Name)  (First Name)  (Middle Name)

	國籍
	台灣省
	性別
	□男(女
	出生日期
	1963 年 7 月28 日

	聯絡地址
	□□□□□台中市北屯區部子巷11號中台醫護技術學院資訊管理系

	聯絡電話
	(公).(04)22391647~7700
	(宅/手機).(04)22960531

	傳真號碼
	(04)22397919
	E-MAIL
	chchen@ctc.edu.tw


二、主要學歷 
	學校名稱
	國別
	主修學門系所
	學位
	起訖年月(西元年/月)

	中興大學
	台灣
	應用數學所資訊組
	博士
	1994 / 9 至2000 / 6 

	中興大學
	台灣
	應用數學所資訊組
	碩士
	1985 / 9 至1987 / 6 

	中興大學
	台灣
	應用數學系
	學士
	1981 / 9 至1985 / 6 

	
	
	
	
	　   /   至　   /　 


三、現職及與專長相關之經歷
	服務機構
	服務部門／系所
	職稱
	起訖年月(西元年/月)

	現職： 中台醫護技術學院
	資訊管理系
	系主任
	2000 / 11 ~

	
	
	
	

	經歷： 中台醫護技術學院
	資訊管理系
	副教授
	1998 / 8 至2000  / 7 

	中台醫專
	電腦中心
	講師
	1989 / 8 至1998  / 7 

	中興大學
	電腦中心
	組長
	1987 / 8 至1989  / 7 

	
	
	
	　   /   至　   /　 

	
	
	
	　   /   至　   /　 


四、曾講授課程 
	1. 計算理論與演算法
	2. 計算機網路
	3.資料庫系統與資料工程
	


　　　　　　　　　　　　　　　     　　　　　　　　     　
五、論文著述：
Y. P. Chu, and C. H. Chen, “Service Curve Allocation for End-to-end Delay Requirement”, Journal of Information & Optimization Sciences, Vol. 23, No. 1, pp. 1-18, 2002. (EI)
Y. P. Chu, C. H. Chen, and K. C. Lin, “Efficient Allocation of End-to-end Delay Requirement”, IEICE Transactions on Communications, Accepted, 2002. (SCI)
Y. P. Chu, and C. H. Chen, “A Quantitative Scheme to Adjust the Network Topology”, J. of Information & Optimization Sciences, Vol. 1, No. 2, pp. 193-209, 2000. (EI)

Y. P. Chu, E. H. Hwang, and C. H. Chen, “Local Allocation of End-to-end Delay Requirement”, IEICE Transactions on Communications, Vol. EB2-B, No. 9, Sept. 1999. (SCI)
鄭重志，黃文增，陳俊達，陳錦杏,“8051嵌入式計算系統保護器之研究,”台北科技大學學報, Vol. 37-1, Submitted, Oct, 2003.
黃文增，劉秀美，陳錦杏，陳柏洲,“迴圈嵌入到容錯有向性超方體,”台北科技大學學報, Vol. 37-1, Submitted, Oct, 2003.
鄭重志，黃文增，陳俊達，陳錦杏,“快閃記憶體檔案管理系統的設計與實作,” 台北科技大學學報, Vol. 36-2, Accepted, March, 2003 

鄭重志,黃文增，陳俊達，陳錦杏,“嵌入式計算系統保護器-Case Study,” 台北科技大學學報, Vol. 36-2, Accepted, March, 2003 
鄭重志，黃文增，陳俊達，陳錦杏, “RF-27M無線搖桿傳輸率的最小化,” 台北科技大學學報,  Accepted, 2002 

黃文增，楊國偉，林用，陳錦杏,“可漸進延伸之有向性超方體,”台北科技大學學報, Vol. 35-1, pp. 187--209, Mar., 2002.
黃文增，黃榆棊，邱耀慶，陳錦杏,“增加的可延伸雙扭超方體,”台北科技大學學報, Vol. 34-2, pp. 71--83, Sept., 2001.

陳錦杏,“網路服務品質保證技術之研究”, 中臺醫護技術學院學報, 第十二期, pp. 75-86, Jan., 2001.
　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　  　　

六、近三年內執行及申請中之研究計畫：
	計　畫　名　稱

	計畫內擔任之工作
	起迄年月
	補助或委託機構
	申請(執行)情形

	網路拓樸模型之計量分析
	計畫主持人
	90.1~90.12
	中台醫護技術學院
	結案

	網路服務品質保證之研究
	計畫主持人
	91.1~91.12
	中台醫護技術學院
	結案

	快速反及閘型態快閃記憶體IP的製作及其檔案管理系統的研究
	計畫主持人
	92.08~93.07
	國科會
	執行中

	以開放原始碼軟體建構一個數位學習平台
	計畫主持人
	92.12~93.10
	國科會
	執行中

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	


　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　  　　

一、基本資料　　　　　　　　　　　　　　　
	中文姓名
	李珮瑜
	英文姓名
	Lee           Pei-Yu

	
	
	
	(Last Name)  (First Name)  (Middle Name)

	國籍
	中華民國
	性別
	□男 (女
	出生日期
	19 65年 05月 08日

	聯絡地址
	· □406

台中市北屯區廍子里廍子巷11號

	聯絡電話
	(公).04-22391647 x 6911
	(宅/手機).0920398731

	傳真號碼
	04-22395474
	E-MAIL
	pylee@chtai.ctc.edu.tw


二、主要學歷 
	學校名稱
	國別
	主修學門系所
	學位
	起訖年月(西元年/月)

	Oregon State University
	USA
	Microbiology
	Ph.D.
	1988 /09 至1993 /12 

	國立台灣大學
	中華民國
	植物病蟲害學系病理組
	學士
	1983 /09 至1987 / 06 

	
	
	
	
	　   /   至　   /　 


三、現職及與專長相關之經歷  
	服務機構
	服務部門／系所
	職稱
	起訖年月(西元年/月)

	現職：中台醫護技術學院醫學
	醫學生物科技研究所
	助理教授
	2003 / 02 – 今

	經歷：銳基國際股份有限公司
	研究發展部
	主任
	2000 / 06  至 2003 / 01 

	Johns Hopkins Bloomberg School of Public Health
	Department of Molecular Microbiology and Immunology
	博士後研究
	1996  / 12  至1999 / 06

	Oregon State University
	Department of Microbiology
	博士後研究
	1994  / 01 至1995  /08

	Oregon State University
	Department of Microbiology
	研究生研究助理
	1990/ 02 至1993  /12 

	Oregon State University
	Department of Microbiology
	研究生助教
	1988  / 09 至1990 /01


四、曾講授課程
	1. Virology
	2. Cell Biology
	3. Molecular Biology
	4. Immunology


　　　　　　　                                                  　
五、論文著述：
1. C. Su and P. Lee. 2003. Advances in technology in shrimp virus detection. Global Aquaculture Advocate 6:8-9.

2.  Lee P, Knight R, Smit JM, Wilschut J, Griffin DE. 2002. A single mutation in the E2 glycoprotein important for neurovirulence influences binding of sindbis virus to neuroblastoma cells. J Virol. 76(12):6302-10. (SCI)
3.  P. Lee and D. E. Hruby. 1997. Detection of recombinant protein based on reporter enzyme activity: Chloramphenicol acetyltransferase. Methods in Molecular Biology. 63:31-40.
4.  P. Lee and D. E. Hruby. 1995. Analysis of the role of the amino-terminal peptide of vaccinia virus structural protein precursors during proteolytic processing. Virology. 207:229-233. (SCI)
5.  P. Lee and D. E. Hruby. 1994. Proteolytic cleavage of vaccinia virus virion proteins. J. Biol. Chem. 269(11):8616-8622. (SCI)
6. J. K. VanSlyke, P. Lee, L. Wilson, and D. E. Hruby. 1993. Isolation and analysis of vaccinia virus previrions. Virus Genes. 7:311-324. (SCI)
7. P. Lee and D. E. Hruby. 1993. trans processing of vaccinia virus core proteins. J. Virology. 67(7):4252-4263. (SCI)
六、近三年內執行及申請中之研究計畫：
	計　畫　名　稱

	計畫內擔任之工作
	起迄年月
	補助或委託機構
	申請(執行)情形

	魚類彩虹病毒庫之建立
	計畫主持人
	2003/09/01-

2004/08/31
	銳基國際股份有限公司


	執行中

	錦鯉疱疹病毒檢測試劑的開發:建立基因體DNA序列資料庫
	計畫主持人
	2003/12/01-

2004/11/30
	國科會
	執行中

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	


　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　  　　
一、基本資料　　　　　　　　　　　　　　　　
	中文姓名
	鄭金益
	英文姓名
	Cheung        Jin-I

	
	
	
	(Last Name)  (First Name)  (Middle Name)

	國籍
	
	性別
	□男 □女
	出生日期
	19   年   月   日

	聯絡地址
	台中市北屯區40605廓子里廓子巷11號中台醫護技術學院學術研究發展中心

	聯絡電話
	(公).04-22391647 ex 6927
	(宅).02-27633630

	傳真號碼
	
	E-MAIL
	04-22393305


二、主要學歷 
	畢／肄業學校
	國別
	主修學門系所
	學位
	起訖年月(西元年/月)

	國立陽明大學
	TWN
	微生物及免疫學研究所
	博士
	 90 / 9 至99 / 6 

	國立台灣大學
	TWN
	植物學研究所
	碩士
	87/ 9 至90 / 1 

	國立台灣大學
	TWN
	植物學系
	學士
	83 / 9 至87/ 6 

	
	
	
	
	　   /   至　   /　 


三、現職及與專長相關之經歷
	服務機關
	服務部門／系所
	職稱
	起訖年月(西元年/月)

	現職： 中台醫護技術學院
	學術研究發展中心
	助理教授
	2003 / 8 

	
	
	
	

	經歷： 台灣大學
	畜產學研究所
	博士後研究
	2002/ 8 至2003/7 

	       基因梭生技製藥公司
	研發部
	研究專員
	2001/ 10 至2002 /7 

	       微晶生物技術公司
	研發部
	研究員
	2000 / 9 至2001 /9 

	       中央研究院
	動物學研究所
	博士後研究
	1999 / 8至2000 /7 

	
	
	
	　   /   至　   /　 


四、曾講授課程。
	1. 分子生物學
	2. 蛋白質化學
	3. 胚胎學
	4. 功能性基因體學


五、論文著述：
1. Cheung, J. , Wang, Y. and Lin, A (1996) Substrate specificity of monomeric and dimeric alpha-sarcin. FEBS Lett. 386: 60-64(SCI) 

2. Cheung, J. and Lin, A. (1999) Probing surface structure of sarcin domain on ribosomes of Escherichia coli by complementary oligo DNAs and ribosome- inactivating protein. J. Biomed. Sci. 6: 277-284. (SCI)
六、近三年內核定及申請中之研究計畫：
	計　畫　名　稱
（本會補助者請註明編號）
	計畫內擔任之工作
	
起迄年月
	補助或委託機構
	申請(核定)情形

	酵母菌中一段可以抑制IRES作用的IRNA分子之基因結構、表現型式及其對細胞中蛋白質表現影響之研究
	計畫主持人
	2004/08/01-2005/07/31
	國科會
	申請中

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	


一、基本資料                           
	中文姓名
	 林一郎
	英文姓名
	 Lin, Elong

	
	
	
	(Last Name) (First Name) (Middle Name)

	國籍
	中華民國
	性別
	 (男(女
	出生日期
	 49年 4月15 日

	聯絡/住宅地址
	台中市北屯區廓子里廓子巷11號/台北市北投區富貴一路3巷18號1樓

	聯絡電話
	(公). 04-22391647-7509
	(宅). 02-2822-8218

	傳真號碼
	
	E-mail mmailmaiMAIL
	yllin@chtai.ctc.edu.tw


2、 主要學歷 
	畢／肄業學校
	國別
	主修學門系所
	學位
	起訖年月

	國立陽明大學

	中華民國
	 遺傳學研究所
	Ph.D.
	 1991/09 至 1999/06

	 私立中山醫學院
	中華民國
	 營養系
	B.S.
	 1986/09 至 1990/06


3、 現職及與專長相關之經歷 

	服務機關
	服務部門／系所
	職稱
	起訖年月

	現職：中台醫護技術學院
	食品科學系
	專任助理教授
	2003/02至今

	中央研究院
	生物醫學研究所
	國科會特約博士後學者
	2002/11至2003/02

	中央研究院
	生物醫學研究所
林宜玲實驗室
	中央研究院博士後學者
	2000/07至2002/10

	中央研究院
	生物醫學研究所


	國科會博士後學者
	 1999/09 至2000/06

	經歷：國立陽明醫學院
	遺傳學研究所 
	研究助理
 
	 1990/08至1991/07


四、曾講授課程 
	1. 遺傳暨分子生物學
	2. 生化暨蛋白質化學
	3. 病毒學


五、五年內研究成果目錄：
Elong Lin, Shain-Ren Liu, and Alan M. Lin. (1999) Biochemical analysis of a 5S rRNA- associated sub-particle from trypsinized eukaryotic ribosomes. J. Biochem. 125, 1029-1033 (SCI)
Elong Lin, Sue-Wen Lin, and Alan Lin. (2001) The participation of 5S rRNA in the co-translational formation of a eukaryotic 5S ribonucleoprotein complex. Nucl. Acids. Res. 29, 2510-2516 (SCI)
六、近三年內執行及申請中之研究計畫：
	計　畫　名　稱

	計畫內擔任之工作
	起迄年月
	補助或委託機構
	申請(執行)情形

	研究PKR抗病毒蛋白激脢在日本腦炎病毒感染過程所扮演的角色(91-2320-B-001-062-)
	計畫主持人
	2002/12/01-

2003/11/30
	國科會
	已執行

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	

	
	
	
	
	


 一、基本資料                           
	中文姓名
	蕭懿民
	英文姓名
	Hsiao Yi-Min

	
	
	
	(Last Name) (First Name) ( Middle Name)

	國籍
	中華民國
	性別
	□男  ■女
	出生日期
	1969年11月27日

	聯絡地址
	 413 臺中縣大里市中湖路 8 巷 35 號

	聯絡電話
	(公)04-22391647 #          (宅 /手機) 04-24954593

	傳真號碼
	04-22395474
	E-Mail
	ymhpcd@tactri.gov.tw


二、主要學歷 
	學校名稱
	國別
	主修學門系所
	學位
	起訖年月(西元年/月)

	國立陽明醫學院
	中華民國
	醫事技術系
	學士
	自 1988/09 至 1992/06

	國立臺灣大學醫學院
	中華民國
	生化學研究所
	碩士
	自 1992/09 至 1994/06

	國立中興大學
	中華民國
	分子生物學研究所
	博士
	自 2000/09 至 2003/06

	
	
	
	
	自     /     至     /     


三、現職及與專長相關之經歷 
	服務機構
	服務部門／系所
	職稱
	起訖年月(西元年/月)

	現職：中台醫護技術學院
	學術研究發展中心
	助理教授
	自 2004/01 訖今

	經歷：
	
	
	

	行政院農委會農業藥物毒物試驗所
	農藥化學組
	助理研究員
	自 1998/05 至 2004/01

	行政院農委會農業藥物毒物試驗所
	農藥化學組
	助理
	自 1995/08 至 1998/05

	台中榮民總醫院
	教學研究部
	技術員
	自 1994/07 至 1995/08

	
	
	
	自     /     至     /     


四、曾講授課程 
	1. 生物化學
	2. 分子生物學
	3. 分析化學
	4. 醫事檢驗


　　　　　　　　                              　　　      　

五、論文著述：
1. Hsiao, Y. M. & Lo, C. C. (1999). Determination of the antibiotic fungicide validamycin A in formulated products by micellar electrokinetic chromatography. J Agric Food Chem 47, 3723-3726. (SCI)

(本篇獲國科會乙種研究獎勵)
2. Hsiao, Y. M., Ko, J. L. & Lo, C. C. (2001). Determination of tetracycline and streptomycin in mixed fungicide products by capillary zone electrophoresis. J Agric Food Chem 49, 1669-1674. (SCI)

3. Hsiao, Y. M. & Ko, J. L. (2001). Determination of destruxins, cyclic peptide toxins, produced by different strains of Metarhizium anisopliae and their mutants induced by ethyl methane sulfonate and ultraviolet using HPLC method. Toxicon 39, 837-841. (SCI)
4. Hsiao, Y. M. & Tseng, Y. H. (2002). Transcription of Xanthomonas campestris prt1 gene encoding protease 1 increases during stationary phase and requires global transcription factor Clp. Biochem Biophys Res Commun 295, 43-49. (SCI)

Total protein extraction





cDNAs enriched with full-coding sequences





Salivary gland of Forcipomyia (Lasiohelea) taiwania





Comprehensive bioinformatics analysis





圖一  計畫架構圖





建立「以小黑蚊為模式生物進行基因體學、


生物資訊學與昆蟲防治之教學與研究整合型計畫」實施進度甘梯圖
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First round of sequencing


(random massive sequencing)





1-D electrophoresis





2-D electrophoresis





Amino acid sequence analysis by Mass Spectrometry





Comprehensive bioinformatics analysis





Sequence Blast to non-redundant (GenBank), protein motifs (CDD and Pfam) and SignalP server





Generation of database 1


(Housekeeping genes)





Generation of database 2


(secretory genes)





Generation of database 3


(unknown function genes)





Second round of sequencing for confirmation of signal 


peptide and obtention of full-length clone.


Inclusion of fly and mosquito sequences deposited in the GenBank





(random massive sequencing)





Sequence Blast to non-redudant (GenBank) and SignalP server 


(for signal peptides).


Calculation of molecular mass and isoelectric point


 Putative function annotation





(random massive sequencing)





Generation of database for Allergen Candidates 





Subcloned into expression vectors





Expression and purification
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環境生物病媒之研究

與

科技創新

嫻熟之實務技術人才

總計畫

「建立以小黑蚊為模式生物

進行基因體學、生物資訊學與

昆蟲防治之教學與研究

整合型計畫」

子計畫一

台灣鋏蠓（小黑蚊）

EST基因庫及

其網頁之建構與教學 

子計畫二

台灣鋏蠓分子分類

標記鑑定分析

及病原攜帶之研究與

教學 

子計畫三

台灣鋏蠓唾腺體

cDNA基因庫

及其過敏原表現系統

之建構與教學 

子計畫四

台灣鋏蠓防治之

衛生教育宣導

對增進社區健康

成效評估

計

畫

內

容

計

畫

架

構

目

標

與

出

路

醫學 生物技術

產業

研究院所

子計畫五

台灣鋏蠓之生物

防治—有效殺蟲

蘇力菌之篩選與

蘇力菌毒蛋白基因

之選殖 

		計畫名稱 		核心課程		重點實作技術與應用

		子計畫一   		基因體學
生物資訊學
網路資料庫設計		逢機增福多型性DNA、複製片段長度多型性、核酸內轉錄間隔區、基因表現連續性分析、網路基因資料庫網站建置

		子計畫二		分子生物學
生物技術學
進階微生物
生物資訊學		巨分子資料庫操作, 分子演化樹建立, PCR, 核苷酸定序, 細胞培養技術, 病毒的分離與培養, 動物模式建立

		子計畫三		基因體學
生物資訊學
蛋白質體學		cDNA基因庫之建構
過敏原蛋白質體分析技術
過敏原檢測模式動物建構

		子計畫四		流行病學
社區衛生護理學
公共衛生學		社區評估
問卷設計與分析統計
衛教教材製作與衛教方法

		子計畫五
		遺傳工程學
分子生物學
微生物學		菌種篩選技術
基因重組技術
小黑蚊生物防治

		共同基礎項目		生物學、生物化學、微生物學、分子生物學、生物技術


































